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Quantificacdo de Proteina em Grdos de Soja via RVMIN-DT
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A soja é um produto extremamente versatil sendo comercializada em diversas formas no
Brasil. Além de seu consumo interno em larga escala, o Brasil € também um grande
exportador dessa commodity, fator que é possivel devido sua vasta producado nacional
(37,31% da producao mundial). Com a alta demanda e a cobrangca constante por melhorias
por parte de parceiros comerciais, se faz necessario métodos rapidos e baratos para auxiliar
no controle de qualidade do produto. O estudo da espectroscopia de Ressonéancia
Magnética Nuclear no Dominio do Tempo (RMN-DT) tem se mostrado eficaz para
quantificacao de nutrientes presentes em diversos alimentos, desde produtos lacteos até
carneos e graos por se encaixar nas caracteristicas citadas e por ndo ser um método
destrutivo. O intuito deste trabalho é que utilizar o tempo de decaimento T2 do sinal de
RMN proveniente do grao de soja para gerar uma curva de correlacao confidvel para
quantificar a quantidade de proteina presente neste grao, além de possiveis relacbes com
outros pontos caracteristicos da curva. Neste trabalho, foram utilizadas 12 amostras de
graos inteiros de soja para montar uma curva de calibracdo em um equipamento HR50
pertencente a Fine Instrument Technology (FIT). Os sinais coletados para a curva foram
feitos por meio de duas variacdes da sequéncia Carr-Purcell-Meiboom-Gill (CPMG). Nas
curvas utilizadas foram utilizados pulsos de 90 e 180 equivalentes a 14 us e 28 us
respectivamente, TAU 1 foi mantido em 100 us e TAU 2 em 84 us, RF 40, 3000 echos, 2
segundos de /ast delay (LD), 32 pontos de aquisicdo, 2 médias e uma frequéncia de
20,8595 MHz. Para a segunda curva, alterou-se o niumero de echos de 3000 para 2000
além de ter mudado o TAU 1 e o TAU 2 para 500 us e 484 us respectivamente. Ao tratar
os dados, notou-se que a segunda curva nao apresentou resultados satisfatérios e os
demais experimentos continuaram por meio da primeira variacao. A curva foi montada
relacionando o sinal de referéncia de proteina em porcentagem com a razao
T2curto/T2longo, onde o resultado foi boa correlacao levando em consideracao a baixa
amostragem disponivel. O que se pode esperar deste trabalho é que ha uma correlacao
detectavel e quantificadvel que permita prever a quantidade de proteina presente em soja,
melhorando assim o controle de qualidade do produto brasileiro.
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