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O fungo filamentoso Colletotrichum graminicola € um fitopatdgeno agente causal da
doenca antracnose do milho e responsavel por afetar diretamente a producdo de graos
em até 35%. Ferramentas biotecnolégicas como o RNA de interferéncia (RNAI) tém sido
utilizadas para determinar a funcdo de varios genes, incluindo aqueles relacionados a
protecdo contra o ataque de patdgenos. A sintese de dsRNA/siRNA associada com a
entrega a organismos alvo, vem apresentando resultados promissores na inducdo do
silenciamento génico. Abordagens baseadas no uso topico de RNA dupla fita (dsRNA)
tém grande potencial no controle da referida doenga em milho. Esse estudo tem o objetivo
de avaliar a entrega de dsRNA/sSiRNA em milho e viabilizar a reducao da infestagcéo do C.
graminicola. Foram inicialmente realizados testes em meio de cultura e posteriormente em
folha, utilizando dsRNA/siRNA sintetizados para genes alvo de C. graminicola associados
a sintese de quitina (quitina sintases CHSV e CHSVII) e melanina, “Fosfopanteteinil
transferase 1” (PPT1). As quitinas sintase sdo importantes componentes estruturais e sitio
alvo de fungicidas e os PPTs estdo associados a patogenicidade. Os resultados da
analise da expressdo génica por gRT-PCR obtidos em meio de cultura solido
demonstraram que a aplicacdo do siRNA (siPPT1, siCHSV e CgCHSVII) apresentou uma
reducdo significativa no nivel dos transcritos para todos os genes. O mesmo néao foi
possivel observar para os tratamentos com dsRNA (dsPPT1, dsCHSV e dsCHSVII), cujos
transcritos mantiveram-se significativamente inalterados, quando comparados ao dsGFP.
Os tratamentos com siRNA, siPPT1 e siCHSV obtiveram maior reducdo na biomassa
seca, estimada em cerca de 75% em relacdo ao controle siGFP. Enquanto o tratamento
SICHSVII obteve cerca de 45% de reducdo na biomassa. Ja nos experimentos de
aplicacado do dsRNA/siRNA em folhas de milho (BSR1010), obteve-se o resultado inverso
aos observados no crescimento in vitro. Portanto, ndo houve redugédo na expresséo dos
genes PPT1, CHSV e CHSVII mediante aplicacdo do siRNA foram observadas lesGes
necréticas evidenciando que o fungo C. graminicola obteve sucesso na infeccdo e
colonizacéo das folhas. No entanto, para todos os tratamentos com aplicagdo do dsRNA
(dsPPT1, dsCHSV e dsCHSVII) foi possivel verificar que o fungo C. graminicola nao
obteve um progresso no processo de colonizagdo. Os tratamentos com dsRNA
apresentaram também reducdo significativa na quantidade de transcritos para os trés
genes (dsPPT1, dsCHSV e dsCHSVII). Os resultados de inibicdo de expressao génica de
genes do fungo e reducado da infeccéo e lesbes necrodticas sugerem potencial uso dessa
tecnologia para o controle desse patdégeno em milho.
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