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INTRODUCAO

As caracteristicas relacionadas a saude de glandula mamaria e a qualidade do
leite estdo nos ultimos anos em evidéncia, principalmente devido a questbes de
legislacao no Brasil. Buscar melhorias de manejo de rebanhos para que possam estar
enquadradas na legislagdo € um primeiro passo para os produtores. Como estratégia
adicional, a escolha de touros melhoradores para essa caracteristica pode contribuir na
busca de leite de qualidade.

A Contagem de Células Somaticas (CCS) é reconhecida internacionalmente
como indicador de saude da glandula mamaria e da qualidade do leite produzido
(Tsenkova et al., 2001). A variagao da CCS esta associada basicamente a presenca de
infec¢des intramamarias no rebanho e depende da duragao da infeccéo, do patdgeno
envolvido, da presenga de doencgas intercorrentes, do estadio de lactagdo, do numero
de lactagdes, do grupamento racial, da produtividade dos animais, bem como do manejo
e alimentacao dos animais (Gonzalez et al., 2003).

A CCS apresenta uma distribuicdo que nao é normalizada e para adequacgao nos
programas de selegdo genética é importante a corregao; dessa forma um indice com
base logaritmica é adotado, sendo obtido pela transformag¢ao numérica da CCS (CCS,
1000 células/ml): ECS = log2 (CCS/100) + 3.

Neste contexto, o objetivo deste estudo foi descrever e avaliar a estrutura das
bases de dados oficiais de rebanhos da ragca Holandesa no Brasil para as caracteristicas
de escore de células somaticas (ECS), bem como os seus valores genéticos, expressos
em PTAs, e tendéncias de ganhos genéticos.

MATERIAL E METODOS

Aproximadamente treze milhdes de registros zootécnicos — incluindo partos,
controles leiteiros e genealogia — oriundos de rebanhos em controle leiteiro oficial, foram
utilizados para realizar as avaliagbes genéticas em 2022. Os registros de genealogia
(ano de nascimento, ascendéncia no pedigree e origem) e da contagem de células
somaticas dos controles leiteiros das trés primeiras lactacbes foram editados para o ano
de nascimento (1986 a 2020), ano de parto (1992 a 2021), més do controle leiteiro, idade
ao parto em conformidade com a ordem de lactagdo, composi¢ao racial, tamanho do
rebanho e grupo contemporaneo de més do controle da produ¢do no rebanho. Os
registros zootécnicos sao coletados através dos técnicos de campo das filiadas da raga
Holandesa e enviados para o Herdbook da racga.

Os registros de producgao foram avaliados para cada lactacdo, idade e dias em
lactacdo, eliminando-se os valores extremos (+ 3 desvios-padrbes). Eliminou-se
também animais cuja sequéncia de datas de controle n&o coincidisse com o nimero de
dias em lactagao. Apos tais adequacoes, foram entdo analisados mais de cinco milhées
de registros de controle leiteiro de mais de 300 mil vacas, progénie de mais de 7,5 mil
touros, obtidos em aproximadamente 1400 rebanhos. As predicdes dos valores
genéticos de cada animal foram obtidas pela metodologia de melhor previsdo nao-
viesada (BLUP), com estimativas dos componentes de variéncia e coeficientes de
autocorrelagado obtidas por DFREML (Boldman et al. 1995), com o modelo animal auto-
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regressivo utilizando os registros do controle leiteiro disponiveis das trés primeiras
lactacbes, com o programa MATLAB.

RESULTADOS E DISCUSSAO

Na tabela abaixo estdo apresentadas informacdes sobre a estrutura das bases
de dados, valor da média geral, e das estimativas dos componentes de variancia e das
herdabilidades por lactagédo, para escore de células somaticas.

Tabela 1 — Numero de controles, animais e rebanhos, com respectiva média de escore de células
somaticas (ECS) e estimativas de componentes de varidncia genética aditiva e residual e da
herdabilidade de ECS nas trés primeiras lactagdes de vacas da raca Holandesa no Brasil.

Indicadores / Parametros ECS

Média 2,81+2,16
Controles Leiteiros 4.804.549
Vacas 296.485
Touros 7.534
Rebanhos 1.449
Variéncia genética 0,75 + 0,009
Variancia residual Lact.1/2/3* 1,20/1,30/1,65
Herdabilidade Lact. 1/2/3* 0,19/0,17/0,16

Os valores genéticos (VG) indicam o potencial genético de touros e de vacas,
cuja metade é transmitida as suas progénies, e neste caso, estdo expressos em PTA
(VG/2). A tendéncia genética caracteriza o progresso genético ou resposta a selecao
realizada e o sentido da sua evolugdo ao longo de um determinado periodo. A sua
avaliagao fornece uma indicagdo de sucesso com relagdo aos impactos desejados e
motiva a identificacdo de aspectos que possam eventualmente ter comprometido o que
se planejou inicialmente. Entre os anos de 2010 e 2019, a PTA para escore de células
somaticas (em unidades) variou de, aproximadamente, -0,16 a -0,02. A tendéncia
genética foi favoravel até 2017, quando uma inflexdo direcionou, com ganhos médios
negativos, uma tendéncia desfavoravel nos ultimos anos.

CONCLUSOES E CONSIDERACOES FINAIS

Tais resultados sugerem uma maior atengdo aos processos de escolha e
acasalamento dos progenitores e, particularmente, para a selecdo direcionada para
ECS. As estratégias de selecdo e acasalamento de touros e vacas definidas pelos
criadores determinarao a realizacio de taxas anuais de ganho para a melhoria genética
dos rebanhos, e consequentemente, da raga Holandesa no Brasil, além dos ganhos em
produtividade e em eficiéncia técnico-econdmica de seus sistemas de produgao.
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