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O microbioma desempenha papel fundamental na manutencdo da salde do solo; portanto, €
essencial desenvolver sistemas produtivos que influenciam positivamente sua composicdo e
fungdes. Os sistemas de integracdo pecuaria-floresta (IPF) podem ser considerados uma alternativa
sustentavel para a producdo agropecudria na Amazonia, mas seus efeitos sobre o microbioma do
solo precisam ser investigados. O objetivo deste trabalho foi avaliar o microbioma do solo,
com énfase na abundancia diferencial de arqueias e bactérias, em sistemas IPF localizados no
campo experimental da Embrapa Rondénia em Porto Velho, RO. Em julho de 2022, amostras de
solo nas camadas de 0-10 e 10-20 cm foram coletadas numa &rea sob influéncia das arvores
(proxima ao tronco) e em outra distante 5,25 m da linha de plantio em dois sistemas IPF
implantados em fevereiro de 2018 sobre pastagem (Urochloa brizantha cv. Marandu) estabelecida
hé& mais de 30 anos, além de uma &rea de floresta nativa (FN) préxima. Um dos sistemas (IPFs) foi
formado com a espécie nativa Samanea tubulosa, e outro (IPFe), com Eucalyptus pellita clonal.
No total, 43 amostras foram analisadas, abrangendo as &reas, as profundidades e as distancias em
relacdo as arvores. O DNA ambiental foi extraido e a regido V3-V4 do gene 16S rRNA foi
amplificada e sequenciada utilizando a plataforma Illumina NovaSeq (lllumina, Inc., San Diego,
CA, USA). As sequéncias pré-processadas foram agrupadas em OTUs e classificadas
taxonomicamente utilizando o banco de dados Silva 138.1 na plataforma online Shaman. A
analise de coordenadas principais foi feita utilizando a distancia de Bray-Curtis, revelando
diferencas significativas (PERMANOVA p<0,05) entre o microbioma das areas e entre as
distancias, mas ndo na estrutura da comunidade entre profundidades. Entre os sistemas IPF, a analise
de abundancia diferencial permitiu observar 57 géneros prevalentes no IPFe, incluindo
Acidisphaera, Aeromonas, Paradevosia e Vibrio, e 79 géneros, como Candidatus Nitrotoga,
Parasutterella, Virgisporangium e C. Nitrosopumilus, prevalentes no IPFs. Com relagdo a distancia,
22 géneros se diferenciaram no IPFs e 111 no IPFe, sendo C. Nitrosopumilus o mais distinto em
ambos, com maior presengca proximo as arvores. Os sistemas IPF apresentaram aumento
proporcional em 171 géneros, comparados a FN, com destaque para C. Nitrosopumilus e C.
Nitrotoga. A maior homogeneidade entre distancias no IPFs pode ser devido ao maior diametro de
copa de S. tubulosa que o eucalipto. C. Nitrosopumilus e C. Nitrotoga sdo microrganismos
importantes no processo de nitrificagcdo. Sua maior abundancia no IPFs pode ser devido a fixacdo
de N por S. tubulosa, e sua maior abundancia proximo as arvores nos sistemas, indica maior
aproveitamento do N no local, comparado a braquiéria, do IPFb, em relagdo ao IPFe, e de ambos
0s sistemas, em relacdo a FN.
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