82 CDMICRO | Evento Presencial

S

"’ CONGRESSO SOBRE
DIVERSIDADE \
ci%” N\ MICROBIANA DA =

4 AMAZONIA"_

DIVERSIDADE MICROBIANA:
DESAFIOS E OPORTUNIDADES

24 a 27 de abril de 2023 | UFAM - MANAUS - AM

Organizagao

O‘ v “fiupa .{, @-

uuuuuuuu

(M. Evipa ESBRAS

Apoio

-
M o B o8
FIOCAUZ D e M AMwA.nanB.Nu,AS



Mineracao genomica de Bacillus velezensis MPUR 51.6 voltada
a identificacao de genes relacionados ao biocontrole e
promocao de crescimento vegetal
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Resumo

Bactérias do género Bacillus constituem grande parte dos produtos para o biocontrole de pragas e
doencas em plantas, sendo de grande importincia para a promo¢do de uma agricultura mais
sustentdvel pela minimizagdo de impactos ambientais e pela substituicdo de pesticidas quimicos.
Nesse sentido, Bacillus velezensis FZB42 ¢ reconhecido como uma linhagem modelo para biocontrole
e promocao de crescimento de plantas devido a alta producgao de fitormonios e de potentes metabolitos
secundarios antifungicos. No presente trabalho, foi analisado o potencial genomico de MPUR 51.6
isolada de sedimento do rio Purus. A andlise filogendmica revelou proximidade com 91.8% de dDDH
de MPUR 51.6 com a linhagem FZB42 e a analise de sintenia confirma a presenca de clusters génicos
biossintéticos (BGCs) para producdo dos antimicrobianos macrolactin H, bacillaene, bacillibactin,
bacilisyn, difficidin e surfactina. Além disso, foi identificado um BGC especifico da linhagem MPUR
51.6 para producdo de um antibidtico thiopeptidico no qual ndo estd caracterizado nos bancos de
dados. Foram identificados genes relacionados ao metabolismo do 4cido indol-3-acético (AIA)
demonstrando o potencial da linhagem na produg¢do de fitormonios. Por fim, os ensaios de
antagonismo com MPUR 51.6 demonstrou resultados positivos para inibigdo de Fusarium
fabacearum CPAA 10621, Colletotrichum scovilei INPA 2917 ¢ Colletotrichum spaethianum INPA
2908. Esses resultados confirmam o potencial de MPUR 51.6 aplicacdo na agricultura e
caracterizacdo de novos produtos naturais. Este trabalho também demonstra o uso de recursos
genéticos amazonicos para prospecgao de novos ativos bioldgicos.
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