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Resumo 
 

A família Bacillaceae é composta por organismos aeróbios ou facultativamente anaeróbios, presentes 
no solo rizosférico, capazes de crescer rapidamente em presença de carbono orgânico disponível. Eles 
são conhecidos por produzir metabólitos secundários e podem ser usados como agentes de 
biocontrole. O gênero Bacillus se destaca por suas propriedades de promoção de crescimento de 
plantas e resposta a fitopatógenos, bem como na produção de enzimas quitinolíticas que se destacam 
pela ação contra fitopatógenos. O presente estudo realizou uma prospecção genômica em busca de 
sequências com atividade quitinolítica em 6 genomas de isolados de rios amazônicos pertencentes à 
família Bacillaceae, por meio de busca por homologia foi possível identificar um total de 32 
sequências de proteínas nas quais puderam ser classificadas em seis grupos diferentes: GH5 (2), GH6 
(2), GH12 (1), GH18 subgrupo D (23), LPMO10 (2) e metaloprotease (2). Os resultados indicam o 
potencial de isolados amazônicos da família Bacillaceae na prospecção de quitinases e revelam alta 
distribuição de quitinase do tipo GH18 nos genomas desses isolados. 
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