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Resumo 
 

O gênero Penicillium possui mais de 1.480 espécies válidas e é conhecido por produzir moléculas 
com diversas atividades biológicas principalmente compostos antimicrobianos. Neste trabalho, o 
objetivo foi realizar a identificação molecular de Penicillium sp. CPAA-S2 isolado de guaranazeiro 
(Paullinia cupana var. sorbilis) e avaliar o potencial antifúngico frente a diferentes fitopatógenos. 
A identificação foi realizada por características morfológica e molecular, utilizando a região ITS do 
rDNA. O teste de antagonismo contras fitopatógenos Colletrotrichum siamense (CPAA-Coll 2N), 
Colletrotrichum theobromicola (INPA-1809), Colletrotrichum spaethianum (INPA-2908), 
Colletrotrichum scovillei (INPA- 2910), Sclerotium rolfsii (INPA2941), Corynespora cassiicola 
(INPA-2671), Fusarium decemcellulare (FDC 307) e Neopestalotiopsis formicidarium (INPA-2917) 
foi feito utilizando a técnica de cultura pareada, em placa de Petri contendo meio BDA. No controle, 
o fitopatógeno foi inoculado sem a presença do antagonista. A inibição do crescimento micelial foi 
calculada pela fórmula: PIC=(média do raio do controle-média do raio do tratamento)/média do raio 
do controle)x100. O resultado da análise molecular com sequências da região ITS revelou que o 
isolado CPAA-S2 está filogeneticamente mais relacionado com o Penicillium oxalicum. A 
identidade nucleotídica com a espécie mais próxima foi de 96,25%, abaixo do ponto de corte (98%) 
utilizado para delimitação de espécies, sugerindo a possibilidade deste isolado ser uma nova espécie. 
Os resultados de inibição in vitro revelaram que Penicillium sp. CPAA-S2 possui habilidade de inibir 
o crescimento micelial de todos os fitopatógenos avaliados, exceto Neopestalotiopsis formicidarum. 
A maior taxa de crescimento foi registrada contra Colletrotrichum scovillei com PIC de 43%. Esses 
resultados evidenciam o potencial de Penicillium sp. CPAA-S2 para o controle de fitopatógenos e 
contribui para a caracterização de novos recursos genéticos amazônicos. 
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