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Resumo 
 

Trichoderma asperelloides foi descrito com base em uma revisão taxonômica onde segregado de 
Trichoderma asperellum. Desde então, muitos estudos in vitro e in planta foram realizados e 
demonstram o potencial da espécie para o biocontrole bem como para produção de moléculas com 
diversas aplicações biotecnológicas. Embora bem explorado do ponto de vista químico, poucos 
estudos têm utilizado a abordagem genômica para caracterização de vias biossintéticas relacionadas 
ao metabolismo secundário. Neste trabalho foi realizado o sequenciamento do genoma completo de 
T. asperelloides T.145 isolado de Victoria amazonica visando a prospecção de clusters gênicos 
biossintéticos (BGCs). Foram identificados 36 clusters, nos quais 4 apresentaram 100% de 
similaridade com vias já caracterizadas, indicando que a linhagem é capaz de produzir ácido 
clavárico, eniatina, colina e peramina. 
 
Palavras-Chave: BGC; Micotoxinas; NRPS. 
  


