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Analise do genoma completo de Labrys sp. CPAAO013 revela o seu
potencial biotecnologico para a agricultura e biorremediacao
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Resumo

O género Labrys é um género ndo convencional que contém poucas espécies. Essas bactérias estdo
associadas a ambientes aquaticos, rizosfera e tecidos vegetais e possuem um repertério enzimatico
relacionado a degradagdo de muitos xenobioticos. Neste estudo, foi realizada a anélise genomica de
uma bactéria (CPAAO013) isolada da lamina d'dgua do Rio Purus (Pauini-AM). Anélise filogenética
usando a regido do rRNA 16S identificou o isolado como sendo pertencente ao género Labrys e
proximamente relacionada a L. neptuniae e L. portucalensis. A partir da obtengdo do genoma
completo desta bactéria, foi possivel identificar o seu potencial biotecnolégico através da anotagao
do genoma, da genOmica comparativa e da andlise de clusters génicos biossintéticos. Foram
identificados genes para detoxificacdo de metais pesados como mercurio, caddmio e arsénio, bem
como BGCs para a producdo dos sider6foros ocrobactina, agrobactina e para o co-fator
pirroloquinolina quinona. Em adi¢do, foram identificadas 74 proteinas exclusivas de CPAA013 que
estdo relacionadas a adaptacdes ambientais. Esses resultados apontam o potencial deste isolado para
aplicacdo em agricultura e biorremediagao.
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