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Resumo

A extensiva utilizacdo de derivados de petroleo tem sido a principal causa de polui¢do por
hidrocarbonetos, pois sdo de dificil degradacdo no meio ambiente. Derivados como o diesel sdo
toxicos e letais para a maioria dos organismos vivos e a contaminacdo do solo e &gua por este
composto tem consequéncias danosas ao ambiente e a saide humana. Muitos métodos fisicos e
quimicos tém sido desenvolvidos para remocao desses compostos, no entanto sdo muito dispendiosos
e ecologicamente ndo sustentaveis. Nesse sentido, microrganismos surgem como uma alternativa para
biorremediacdo pois sdo capazes de utilizar esses hidrocarbonetos de cadeia longa como fonte de
energia ou produzir biossurfactantes que solubilizam esses componentes. Neste estudo, nds usamos
agua do rio Jurua para uma selecdo positiva de bactérias com habilidade para degradacao de diesel.
O pool de bactérias capazes de utilizar diesel como Unica fonte de carbono foi usado para obtencgéo
do metagenoma aqui avaliado quanto a composicao de espécies. A analise metataxondmica permitiu
a identificacdo de fragmentos de DNA principalmente relacionados ao género Burkholderia
permitindo a identificacdo de quatro espécies (B. lata, B. contaminans, B. cenocepacia e B. cepacia),
também foram identificados fragmentos de Dyella japonica, Dyella sp. e Cupriavidus sp. Os
resultados indicam o potencial dessas espécies na degradacdo do diesel. Ao nosso conhecimento este
é o primeiro relato de Dyella sp. para degradacdo de diesel apesar do género j& ser descrito como
degradador de outros hidrocarbonetos aromaticos. Espécies de Cupriavidus e Burkholderia sdo bem
reconhecidos pela degradacdo desses compostos e sdo uma alternativa ambientalmente sustentavel
para a remediacdo de hidrocarbonetos.
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