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Resumo

Em virtude da resisténcia dos patégenos aos farmacos e as inimeras doencas sem tratamentos, tém-
se buscado novas moléculas, sendo os microrganismos uma importante fonte. Os Streptomyces sp.
sdo responsaveis por cerca de 70% das moléculas com atividade bioldgica diversa, tais como,
antitumorais, antiparasitarios, antifungicos e antimicrobianos. As analises in silico de genomas
completos por ferramentas de bioinformatica tem facilitado a prospeccdo de produtos naturais pela
descoberta de novas vias para producdo de moléculas conhecidas como "biosynthetic gene clusters
(BGCs)". O objetivo deste trabalho foi identificar BGCs em dois isolados de Streptomyces sp. obtidos
de sedimentos do rio Purus. Foram selecionadas as linhagens MPUR-28.3 e MPUR-51.7 e a
identificacdo dos BGCs foi realizada com auxilio da ferramenta antiSMASH. Desta forma, foram
identificados para MPUR-28.3 39 BGCs, sendo majoritariamente 14 clusters para "non-ribosomal
peptide synthase" (NRPS), 6 "polyketide synthases" (PKS) (sendo 4 do tipo 1, 1 do tipo 2 e 1 do tipo
3). Para MPUR-51.7 foram identificados 45 BGCs, destes,13 clusters para NRPS, 9 PKS (sendo 7
PKS tipo 1, 1 tipo 2 e 1 do tipo 3). Foram identificados clusters que apresentaram 100% de
similaridade com vias de biossintese j& caracterizadas e fungdes conhecidas, estes sdo responsaveis
pela biosintese de antimicin, albaflavone, desferrioxamin B, ectoine, geosmin, SGR polycyclic
tetramate macrolactams (PTMs) e naringenin. Portanto, por meio da mineragdo genomica foi
possivel identificar em ambos os isolados biomoléculas com ampla atividade bioldgica, destacando-
se as anticancerigenas, antiflngicas, antibacterianas, antioxidantes, as quais sdo de importancia
industrial, agricola, ambiental, médica, veterinaria e de alimentos. Além disso, os dados indicam que
mais de 80% dos BGCs estéo relacionados a vias de biossintese ainda ndo reportadas na literatura,
indicando que estas linhagens podem produzir novas moléculas.
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