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Resumo – Benyvirus), agente causal do mosaico-comum em trigo em 

países do hemisfério sul, é uma espécie nova descrita no Brasil. Essa virose caracteriza-se por sintomas de 

-

-

cetível (S) e Embrapa16, resistente (R). Um total de 2.244, 2.505, 5.172 e 3.331 genes diferencialmente ex-

-

-

síntese hormonal e à fotossíntese podem desempenhar papel importante no desenvolvimento de sintomas. 

Além disso, vários genes envolvidos em respostas a estresse e mecanismos de defesa foram enriquecidos, 

mecanismos genéticos relacionados à suscetibilidade/resistência à doença.
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