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A virose Mosaico Comum do milho, causada por um complexo de potyvirus, destaca-se devido à alta 
incidência e às perdas que causa na produção de grãos.  O emprego de cultivares resistentes ou 
tolerantes é o método mais eficiente no controle de doenças virais.  Estudos da herança da resistência 
ao Mosaico Comum, empregando-se a linhagem L 520, tem demonstrado que esta é monogênica 
dominante.  O objetivo deste trabalho foi identificar regiões genômicas conferindo resistência ao 
Mosaico Comum na L 520.  O DNA genômico foi extraído de 149 indivíduos F2 oriundos do 
cruzamento entre as linhagens de milho L 520 (resistente) e L 19 (susceptível), os quais foram 
genotipados empregando-se microssatélites (SSRs).  Inicialmente, mais de 400 locos SSRs foram 
testados entre os parentais, sendo que apenas aqueles que apresentaram padrões de polimorfismo 
foram utilizados na população segregante F2.  As famílias F3, derivadas da autofecundação destes 
indivíduos, foram artificialmente inoculadas para a obtenção dos dados fenotípicos.  O experimento foi 
conduzido em nível de campo em delineamento de blocos ao acaso com três repetições. Cada 
parcela foi constituída de uma fileira de 4 metros com 20 plantas, sendo a inoculação realizada no 
estádio de três a quatro folhas. As análises de regressão linear mostraram que os marcadores 
localizados no cromossomo 3 apresentaram valores elevados para os coeficientes de regressão 
estimados, com o loco umc2002 explicando 58,14% da variação fenotípica para a resistência.  Os 
marcadores foram corretamente mapeados entre os bins 3.02 e 3.08. No mapeamento por intervalo 
composto foi identificado um QTL associado com a resistência ao mosaico comum do milho no bin 
3.05, sendo flanqueado pelos marcadores umc2002 e umc0132, com distâncias de 9,09 e 19,30 cM, 
respectivamente.   
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