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Resumo — A acerola tem ganhado destaque entre produtores e 
consumidores devido ao seu alto teor de vitamina C e concentrações 

da base genética da espécie, o objetivo deste trabalho foi estudar o cariótipo 

(BAG) de aceroleiras da Embrapa Semiárido. Para a análise citogenética, 
foram coletadas pontas de raízes dos acessos: Alha 04, BRS Rubra, BRS 
Cabocla, Barbados, BRS Sertaneja, Costa Rica e Flor Branca. As raízes foram 

foram preparadas pelo método de esmagamento em ácido acético e coradas 

diversidade genética, foram utilizados 11 marcadores microssatélites do tipo 
SSR nos acessos: BRS Cabocla, BRS Sertaneja, BRS Rubra, Costa Rica, Flor 

- presença, 2 - ausência) e analisadas utilizando-se o software Genes. Os 

acessos BRS Cabocla, BRS Sertaneja, Barbados, Flor Branca e Costa Rica 
como diploide com 2n = 20 cromossomos. Os acessos Alha 04 e BRS Rubra 

dos acessos em dois grupos. A caracterização cariológica e a estimativa da 
diversidade genética do germoplasma contribuirão para a seleção de clones 
como também no uso desses genótipos como genitores em cruzamentos 
controlados para desenvolvimento de novas cultivares de acerola.
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