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INTRODUCAO

A produgdo e a qualidade do trigo (Triticum aestivum) séo
fortemente afetadas por estresses biéticos e abiéticos, como a ferrugem
da folha (Puccinia triticina) e a germinagdo pré-colheita (GPC) (Figura 1),
respectivamente, relacionados a condigdo endémica do Cone-Sul da
América do Sul, alta pressédo de selegdo para novas ragas virulentas e e
condigbes climaticas e, no segundo caso, a condigbes adversas de
umidade relativa do ar e a chuvas em excesso antes da colheita,
freqlientes no Sul do Brasil. Embora exista consideravel variabilidade
genética para resisténcia/tolerancia a esses estresses nos bancos de
germoplasma do pais, e em especial no Banco Ativo de Germoplasma da
Embrapa Trigo, existe uma grande demanda por estoques genéticos
caracterizados e a obtencdo de cultivares com maior resisténcia genética
torna-se a alternativa mais vidvel para evitar perdas por esses estresses.
O grande avango tecnolégico nas areas de biotecnologia nas Ultimas
décadas intensificou os estudos genéticos e moleculares de plantas
relacionados a estresses ambientais que causam perdas significativas as
principais culturas, entre as quais o trigo.

OBJETIVO

Selecionar primers microssatélites que serdo empregados na
caracterizagdo molecular e no mapeamento genético para associagédo a
locos de resisténcia de planta adulta a ferrugem da folha e a locos de
tolerancia a GPC na populagdo de linhas recombinantes do cruzamento
Frontana x Ocepar 18 e nas populagbes de duplo-hapléides dos
cruzamentos Frontana x Trigo BR 18 e IPR 84 x Ocepar 18.

MATERIAL E METODOS
Material genético

Foram utilizados sementes dos gendétipos Frontana, Ocepar 18,
Trigo BR 18 e IPR 84, parentais das populagdes a serem mapeadas.

Extracdo de DNA

O DNA foi extraido pelo método de tampao CTAB (100 mM de Tris
pH 7,5, 700 mM NacCl, 50 mM EDTA pH 8 e CTAB 1%), conforme descrito
em Saghai-Maroof et al. (1984), com modificagbes. Apds a extragdo, o
DNA foi avaliado quanto a qualidade e concentragao, em gel de agarose a
0,8% e em espectrofotdmetro.

Selecao de primers

A selegdo de primers polimérficos para os pais resistentes e
suscetiveis foi realizada mediante reagdes de amplificagdo de DNA,
conforme referéncias especificas em trigo para os primers utilizados.

Os padroes eletroforéticos, observados em gel de agarose a 3,5%,
foram avaliados quanto a presenga ou auséncia de bandas polimérficas
entre os dois genitores de cada cruzamento.
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RESULTADOS

Dentre os 102 primers testados, foram selecionados 28 (Tabela 1).
Este resultado servird de subsidio inicial para a genotipagem das trés
populagbes em estudo, sendo que a selecdo de primers tera
prosseguimento até que se tenha um nimero adequado para se realizar o
mapeamento  genético. Assim, pretende-se identificar regides
cromossOmicas de interesse, associadas a resisténcia de planta adulta a
ferrugem da folha e a tolerancia @ GPC e auxiliar no desenvolvimento de
germoplasma com alelos favoraveis, para as duas -caracteristicas
mencionadas.

Tabela 1. Polimorfismo do primers nos respectivos cruzamentos.
Primers 1 rontana r i rontanal r i 7|
_M_BHBXF

WMS 609
WMS 617

P: Polimérfico; M: Momomérfico
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Figura 1- Ferrugem da folha e germinagéo pré-colheita em trigo.
(Fonte: Paulo Kurtz - Embrapa Trigo e Manuel C. Bassoi - Embrapa Soja)
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