Genomica aplicada ao conhecimento e uso da diversidade genética mantida em Bancos de
Germoplasma
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A gendmica foi inaugurada durante o projeto de sequenciamento e montagem do genoma
humano, iniciado no final dos anos 80. Este esforco inicial culminou no inicio da década passada com
a publicacdo do primeiro rascunho da sequéncia completa de DNA da nossa espécie. Os avangos
tecnolégicos experimentados neste periodo, tanto no plano tedrico como na pratica, possibilitaram o
desenvolvimento de um arsenal técnico-cientifico de grande aplicacdo em diferentes areas de pesquisa.
O impacto deste trabalho pode ser ilustrado pelo desenvolvimento de sofisticados equipamentos de
sequenciamento € genotipagem, pela elegante quimica de identificacdo de bases e de deteccao de
polimorfismo de DNA, ou pela constru¢do de algoritmos inovadores e de softwares criativos para
andlise de grande quantidade de dados. Projetos similares ao sequenciamento do genoma humano
foram e estdo sendo desenvolvidos em vérias espécies de plantas, animais e microrganismos.
Tecnologias mais recentes de sequenciamento de ultima geragdo (NGS — “Next Generation
Sequencing”), combinadas com avangos da bioinformatica e da genética molecular, pavimentam o
caminho para constantes descobertas e aplicacdes da genOmica. Aliada a conservagdo e uso de
recursos genéticos, as tecnologias gendmicas apresentam impacto direto na pesquisa agricola no
presente e no futuro.

A oferta de diversidade genética para os programas de melhoramento é a maior contribuicao
dos Bancos de Germoplasma para o desenvolvimento de novas variedades de plantas. A diversidade
genética adequadamente conservada, acessada e utilizada continuaré a ser o fundamento basico para o
sucesso continuo dos programas de melhoramento visando o desenvolvimento de novas variedades,
linhagens e cultivares. Neste contexto, ferramentas gendmicas como a andlise em escala de
polimorfismo de base tnica (SNPs) distribuidos pelo genoma de acessos depositados em Bancos de
Germoplasma podem revelar padrdoes de domesticacdo com potencial impacto no desenvolvimento
varietal, ou contribuir para a adequada organizagdo do acervo das cole¢des de germoplasma
(representatividade, qualidade e funcionalidade) ou, ainda, possibilitar a deteccdo de associacdo
fenotipo-genodtipo de caracteristicas de interesse economico. Exemplos praticos de genomica aplicada
ao conhecimento e uso da diversidade genética mantida em Bancos de Germoplasma serdo
apresentados para discussao.



