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Resumo - O capim-buffel (Cenchrus ciliaris) € uma graminea forrageira amplamente utili-
zada em regides semiaridas, destacando-se pela resisténcia a seca, qualidade nutricional
e alta digestibilidade. Adaptado a solos e climas adversos, tem sido alvo de programas
de melhoramento genético que incorporam ferramentas moleculares, como marcadores de
DNA. Entre estes, o DNA cloroplastidial (cpDNA), especialmente o gene rbcL, é relevante
por reunir regides conservadas e variaveis, permitindo estudos de sistematica, filogenia e
diversidade genética. Este estudo teve como objetivo avaliar a variabilidade genética clo-
roplastidial entre trés gendtipos de C. ciliaris (CPATSA — D7F, ARIDUS — C7F e BAG117 —
B7F) por meio da amplificagéo e sequenciamento do gene rbclL, analisando polimorfismos,
insercoes/delecdes e identidade nucleotidica. O DNA foi extraido de sementes, o gene am-
plificado por PCR e as sequéncias alinhadas para estimar distancia genética, diversidade
nucleotidica (), diversidade haplotipica (Hd), niumero de sitios polimérficos (S) e variagao
genética via analise por janela deslizante. A relagao filogenética foi inferida pelo método de
maxima verossimilhanga (ML) com suporte de bootstrap. Os resultados indicaram menor
distancia genética entre B7F e D7F (p = 0,0174), enquanto C7F apresentou maior divergén-
cia (p = 0,09), evidenciando pelo menos duas linhagens maternas distintas. A diversidade
haplotipica foi maxima (Hd = 1) e a diversidade nucleotidica moderada a alta (11 = 0,064),
com 45 sitios polimorficos detectados. A analise por janela deslizante revelou maior varia-
bilidade nas extremidades da sequéncia e maior conservagao na regido central, sugerindo
potencial para o desenvolvimento de novos marcadores moleculares. A arvore filogenética
corroborou a proximidade entre B7F e D7F e o isolamento genético de C7F, padrao comum
em especies amplamente distribuidas, onde barreiras ao fluxo génico ou introdugédo de ma-
terial de diferentes origens mantém a diferenciagdo. Conclui-se que o gene rbcL é eficiente
para detectar variabilidade genética cloroplastidial no capim-buffel, subsidiando estratégias
de conservacgao e melhoramento genético, essenciais para a sustentabilidade da produgao
animal no Semiarido.
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