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A Embrapa Gado de Corte desenvolve um programa de melhoramento genético da espécie de graminea
forrageiratropical Panicum maximum. Dentro desse programa, a avaliac8o da qualidade fisica e fisiol6gica
de sementes é um aspecto importante para fins de selecdo para obtencdo de novas cultivares. O objetivo
neste trabalho foi avaliar germinacéo de sementes dos 20 melhores hibridos de trés progénies de irméos-
germanos de P. maximum dos cruzamentos entre a progenitora sexual S10 e as cultivares Tanzania e
Mombaca e a progenitora sexual S12 e a cultivar Tanzania. Em outubro de 2011 e 2012, foram selecionados
os melhores 20 hibridos de cada progénie S10 x Mombagca; S12 x Tanzania e S10 x Tanzénia de cada ano,
guanto a producao de sementes puras para realizar o teste de germinagdo. Todas as sementes foram
armazenadas por quatro meses apos a colheita. As sementes de cada progénie foram germinadas em caixa do
tipo Gerbox, sob papel Germitest umidificado com agua destilada, em cdmara de germinagéo (tipo BOD),
com temperatura constante de 25°C e fotoperiodo de 12 horas. Empregou-se o delineamento inteiramente
casualizado, com quatro repeticdes de 100 sementes cada. A porcentagem de germinac&o foi avaliada a cada
sete dias e foram feitas quatro avaliacoes totalizando 28 dias. Em 2011, a progénie S12 x Tanzénia,
apresentou as maiores porcentagens de germinacéo, enquanto que em 2012, a progénie S10 x Tanzania
apresentou as maiores porcentagens. A progénie S10 x Mombaca apresentou menor porcentagem de
germinac&o nos dois anos consecutivos. Os resultados aqui obtidos serdo utilizados como direcionamento
para futuros trabalhos de melhoramento visando aumento da producéo e qualidade de germinacédo das
sementes da espécie.
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