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A producao brasileira de frutos do género Capsicum esta estimada em 280.000 toneladas por ano, o
que destaca o pais como um grande produtor. Atualmente, o melhoramento genético de plantas esta
utilizando ferramentas que possibilitam a obtencdo de resultados mais rapidos e precisos. Dentre
elas podem-se citar os mapas genéticos, obtidos por meio de marcadores moleculares, que permitem
a cobertura e analise de genomas, a decomposigao de caracteristicas genéticas complexas nos seus
componentes Mendelianos, a localizagdo das regides genOmicas que controlam caracteres de
importancia e a quantificacdo do efeito destas regides na caracteristica estudada. Este trabalho
objetivou o desenvolvimento de um mapa genético mais completo, baseado em marcadores
microssatélites, RAPD e ISSR. Foi realizado o cruzamento entre dois acessos de C. annuum
contrastantes para resisténcia a murcha-de-fitoéftora e ao PepYMV (linhagem CNPH 148). A partir
da autofecundacdo do F; desenvolvido na Embrapa Hortalicas, obteve-se a populacdo F, composta
por 186 individuos selecionados ao acaso para compor a populagdo utilizada no desenvolvimento
do mapa genético. A genotipagem dos individuos F, foi feita com o emprego de marcadores
microssatélites, RAPD e ISSR. Em um trabalho realizado anteriormente, 275 pares de iniciadores
microssatélites foram testados para avaliar quais apresentavam polimorfismo entre os genitores.
Destes, 48 apresentaram polimorfismo e foram analisados em 186 individuos da populagao F, para
a constru¢do de um mapa de ligacdo. Como poucos microssatélites foram polimorficos, 192
marcadores RAPD também foram testados, sendo 37 polimoérficos e analisados na populacao de
mapeamento. Foram testados também 28 primers ISSR desenhados para milho e feijado. Todos
foram otimizados e testados nos parentais e individuos aleatorios da populagdo da geracdo F», para
identificacao de polimorfismos. Do total de primers ISSR, apenas dois apresentaram polimorfismo e
foram utilizados na populagdo da geragao F,. Os 39 marcadores polimorficos foram inseridos no

mapa genético de Capsicum annuum.



