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A Familia Leguminosae engloba diversas espécies arbéreas de grande interesse econémico como
Jatob4, Pau Brasil, Copaiba e Sucupira, Atualmente, com a pressao existente sobre as florestas nativas,
torna-se necessario um melhor entendimento dos niveis e distribuicdo da variabilidade genética existente
para estas espécies. Estes estudos fornecerdo subsidios para a coleta e conservacao de recursos genéticos
in situ e ex situ. Marcadores moleculares multialélicos e co-dominantes baseados SSR (Seqiiéncias Simples
Repetitivas) permitem uma analise detalhada da dinamica e estrutura genética das populacdes
remanescentes. Por outro lado, o desenvolvimento de marcadores microssatélites envolve uma série de
etapas tecnicamente complexas e caras. O objetivo deste trabalho foi estudar a transferibilidade de marcadores
microssatélites desenvolvidos a partir de bibliotecas gendmicas de Copaiba para outras espécies de
Leguminosas arboéreas. Esta possibilidade técnica permitiria incrementar significativamente a relagéo custo/
beneficio de marcadores existentes. A hipdtese de trabalho foi a de que espécies filogeneticamente proximas
apresentam homologia de sequiéncias flanqueadoras aos locos SSR, permitendo a transferibilidade. A
transferibilidade de 28 locos SSR previamente desenvolvidos para Copaiba (Copaifera langsdorffii) foi avaliada
em 24 espécies de Leguminosas arboreas. Observou-se a amplificacédo de 11 dos 28 locos testados em 11
espécies. Para as espécies filogeneticamente mais proximas da Copaiba, como Jatoba (Hymenaea courbaril
e H. stignocarpa), um maior nimero de locos pode ser amplificado, confirmando a hipétese testada. Entretanto,
em uma analise mais detalhada do polimorfismo em PAGE em uma populagao de Jatoba, somente um dos
locos transferidos apresentou alguma variabilidade alélica. Este resultado parece indicar, portanto, que 0s
locos transferiveis sdo localizados em regides gendmicas mais conservadas, menos sujeitas a mutacao e,
com isso, menos polimdrficas. Nas espécies mais distantes ndo foi possivel a transferéncia de nenhum loco
microssatélite indicando uma baixa homologia de seqiiéncia. Estes resultados reforcam a necessidade de
se construir biblioteca genémicas especificas para o desenvolvimento de microssatélites para uma espécie
de interesse.
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