Gene ADA como candidato funcional a resisténcia ao
carrapato em bovinos da raga Gir
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Resumo:

A infestagéo por R. microplus € um dos principais problemas da bovinocultura leiteira em paises tropicais, pois
causa grandes perdas econdmicas e de produtividade nos sistemas de producdo. O controle ainda &
majoritariamente realizado por meio de acaricidas quimicos, o que favorece a selegdo de populagdes de
carrapatos resistentes e de alto impacto ambiental. Assim, a selegéo genética de bovinos resistentes e
resilientes € uma alternativa sustentavel. Estudos de imunologia indicam que a infestagcdo pelo carrapato
envolve, entre outros fatores, a modulagdo da resposta imune do hospedeiro por moléculas salivares
imunossupressoras, sendo que animais mais resistentes tendem a apresentar uma resposta inflamatéria mais
eficiente e regulada. Neste contexto, avancos no sequenciamento completo do genoma podem auxiliar a
identificacdo de variantes associadas a diferentes caracteristicas de producdo. Além disso, variantes
localizadas em regides promotoras, codificantes e nao traduzidas sao particularmente relevantes, pois podem
alterar a expressao génica e modular vias imunoldgicas. Assim, o genoma resequenciado de 13 animais da
raga Gir foi utilizado para identificar variagdes de nucleotideo Unico (SNVs) e insergdes/delecdes (InDels) em
regides codificadoras e regulatérias de genes previamente associados a resisténcia ao carrapato. Para isso,
foram utilizados dados de sequenciamento completo do genoma de 13 individuos, disponibilizados pela
Embrapa Gado de Leite. As bibliotecas de DNA foram sequenciadas na plataforma lllumina HiSeq 2500,
(paired-end 2x125 pb), com cobertura média de 13,5X. As leituras geradas seguiram as diretrizes do projeto
1000 Bull Genomes. A deteccéo e a anotagdo funcional das variantes foram conduzidas pelo Ensembl Variant
Effect Predictor. O plugin ClueGO do software Cytoscape foi usado para enriquecimento de processos
biolégicos relacionados a resposta imune. Entre os processos identificados, evidenciaram-se a diferenciagéo
e a ativagao de leucdcitos, a proliferagéo linfocitaria e a regulagéo da resposta inflamatéria. Dentre os genes
que apresentaram variantes regulatérias no Gir, destacou-se o ADA (adenosina deaminase), que regula os
niveis de adenosina extracelular, uma molécula com reconhecido papel imunomodulador, influenciando a
ativagao e a proliferagdo de linfécitos T e a produgéo de citocinas inflamatérias. Alteragdes na atividade ou na
expresséo do ADA influenciam a homeostase imunoldgica e estéo associadas a disturbios da fungdo imune.
Considerando que o estabelecimento da infestagdo por R. microplus depende da modulagdo da resposta
inflamatoria do hospedeiro, variantes regulatérias no gene ADA podem contribuir para diferengas individuais
na resisténcia/resiliéncia observadas em bovinos Gir. Assim, os resultados indicam o potencial do gene ADA
como candidato associado a resisténcia ao carrapato, sugerindo que mecanismos de regulagéo génica do
sistema imune podem contribuir para estratégias de melhoramento genético na raca.
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