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Avaliação de diferentes métodos de lise para extração de eDNA de 
Argissolo Amarelo(1)
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Oliveira(4), Fernanda Costa Araújo(4) e Gabriella Linhares de Andrade(5)

(1)Trabalho realizado com apoio financeiro do Conselho Nacional de Desenvolvimento Cientifico e 
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Resumo – O sequenciamento de bibliotecas metagenômicas imprescinde que o 
DNA ambiental (eDNA) esteja em concentração, pureza e integridade adequadas. 
A lise celular é uma etapa essencial na extração de eDNA e deve envolver todas as 
células da amostra, pois a composição da amostra influencia a eficiência dessa fase 
do processo. Assim, este trabalho objetivou avaliar a eficiência de métodos de ex-
tração de eDNA com o uso de beads de vidro (3 mm) no processo de lise mecânica. 
Foram coletadas amostras de Argissolo Amarelo na região do Cerrado maranhense, 
no município de Brejo, que foram transportadas em gelo para o Laboratório de Bio-
logia Molecular, Embrapa Meio-Norte, Teresina. PI. A extração de eDNA foi realizada 
com o protocolo do Kit DNeasy® PowerSoil® Pro. Os tratamentos foram definidos 
em função do número de beads no protocolo original: T1 (protocolo original), T2 (in-
clusão de quatro beads), T3 (seis beads) e T4 (oito beads). A quantificação das ex-
trações foi realizada por espectrofotometria (Nanodrop), fluorimetria (Qubit) e em gel 
de agarose. A avaliação da pureza (260/280) foi realizada por espectrofotometria. A 
viabilidade das extrações foi avaliada por PCR, usando-se os primers 27f e 1525r 
do gene 16S rRNA. Os tratamentos 1 e 3 proporcionaram as maiores concentrações 
por espectrofotometria e fluorimetria. Entretanto, o tratamento 3, que proporcionou 
24 ng/µL e 9,7 µL/ng, Nanodrop e Qubit, respectivamente, superou os demais tra-
tamentos, inferior apenas ao tratamento 1 pela quantificação em gel de agarose. A 
pureza das amostras, com razão 260/280 entre 1,9 e 2,3, foi adequada para a ob-
tenção do amplicon de 1.400 pb do gene 16S rRNA.

Termos para indexação: solo, beads de vidro, quantificação, extração.




