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A fifia conhecida também como ginseng brasileiro, tem se destacado pelas suas
propriedades medicinais semelhantes aoFinax: ginseny, sendo utilizada como afrodisiaca
e nos tratamentos associados ao envelhecimento precoce. Populagoes nativas de fifia
vém sofrendo inlenso extrativismo motivado pela exportagio de suas raizes ricas em
saponinas. Tais falos mobilizaram instituigdes locais e nacionais de pesquisa e extensio
para. preservagio da variabilidade genética e desenvolvimento de téenicas de cultivo. O
objelivo desle Lrabalho [oi avaliar a diversidade genélica de qualtro populagdes oriundas
da regido do Rio Parand e preservadas na cole¢iio de planlas medicinais da Embrapa
Recursos Genélicos, por meio do marcador RAPD. O DNA foi extraido pelo prolocolo de
GTAB a partir das folhas de plantas cultivadas “in vitro™. As reacdes de amplificagio
foram realizadas para 69 primers, do total de 120 primers avaliados. Foram obtidos
298 marcadores polimérficos e 125 monomorficos. A divergéncia genética entre os
individuos foi determinada pelo complemento aritmético do coeficiente de similaridade
proposto por Nei & Li. A maior dissimilaridade (0,5182) foi encontrada entre individuos
de populagdes distintas ¢ a menor (0,0257), entre individuos da mesma populagio. O
valor médio da dissimilaridade genética foi de 0,2937. A andlise de grupamento pelo
método de Tocher distribuiu os individuos em 18 grupos. Na. avaliagio individual de
cada populagio, observou-se maior média de dissimilaridade (0,3113) e niimero de
grupos (8) na populagdo coletada em drea de vegetagio modificada pela presenca de
pastagem, com indicios de reconstituicio da vegelacao nativa. Os resultados permitem
concluir que:3) as populagies avaliadas apresentam variabilidade genélica com potencial
para possiveis variacoes fenotipicas dos caracteres agrondmicos e fitoquimicos; ) os
locais para busea de variabilidade genética daPfaffia glometa ndo deve ser restrita a dreas
de vegelacio nativa ¢ estavel, uma vez que foi cncontrada alta variabilidade em local associado
a vegetacio de pastagem.
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