AGRUPAMENTO DE LINHAGENS DE FUNGO COM BASE EM
CRESCIMENTO MICELIAL E ESPORULAGCAO
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A caracterizacdo morfolégica e genética do fungo Colletotrichum
gloeosporioides faz parte de estudos para subsidiar a avaliagdo de
risco do uso desse fungo para controle de uma praga de Citrus, a
cochonilha Orthezia praelonga. Algumas linhagens do fungo C.
gloeosporioides sdo agentes causadores de doengas em Citrus.
Essas linhagens sado ditas fitopatogénicas enquanto as que causam
doencas em insetos sdo chamadas entomopatogénicas. Portanto, o
risco de que as linhagens entomopatogénicas passem a atuar como
fitopatogénicas, quando usadas no controle de pragas, esta
relacionado com o grau de similaridade entre essas linhagens. Nesse
estudo, foi realizada uma andlise de agrupamento para verificar se a
classificacdo baseada na similaridade observada quanto ao
crescimento e esporulagdo, coincide com a classificacdo prévia das
linhagens em fitopatogénicas e entomopatogénicas. A técnica de
agrupamento foi aplicada a dois conjuntos de variaveis: (a) taxa de
crescimento micelial média e esporulacdo; e (b) esporulacdo e
estimativas dos efeitos linear (a), quadratico (p) e cubico (y) das
curvas de crescimento micelial. Nos dois casos a esporulacdo foi
mensurada pelo niumero médio de conidios/ml. As estimativas dos
parametros a, pey foram ponderadas com base na sua contribuicdo
para a composicdo da taxa de crescimento. O uso desta técnica, por

permitir a visualizacdo dos grupos, facilita o diagnostico confirmador
da distingdo entre as linhagens.
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