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INTRODUCAO

A videira é uma planta perene pertencente ao género Vitis e que possui trés centros
de origem e diversidade: centro euro-asiatico entre Arménia e Pérsia, centro asiatico
(latitudes entre 40° N a 10°S) e centro americano, desde o Canada até Colémbia e Equador
na América do Sul. A sua ampla distribuicdo geografica explica a grande variabilidade
genética encontrada neste género composto por 67 espécies (Camargo, 2000).

O conhecimento do grau de divergéncia genética € de grande importancia em
programas de melhoramento que envolvem hibridacfes. Na videira, este tem sido o principal
método utilizado nos diversos programas de melhoramento para obtencdo de gendtipos
superiores. Através da analise da divergéncia genética, os melhoristas podem classificar os
genotipos em grupos, permitindo a escolha de progenitores com caracteristicas desejaveis
para hibridacado, ou seja, a divergéncia € avaliada com o objetivo de selecionar progenitores
que proporcionem a maxima heterose e maior probabilidade de recuperar linhagens
superiores em geracdes segregantes. Na selecdo dos progenitores para cruzamentos é
importante aliar-se o bom desempenho em relacdo aos caracteres de interesse com a
divergéncia genética entre eles.

Estes estudos tém sido realizado em diversas culturas (Santos et al., 1994; Pipolo et
al.,, 1995; Machado et al., 2000; Shimoya et al., 2002), entretanto, ndo se observam
referéncias na cultura da videira.

O objetivo do presente trabalho foi avaliar a divergéncia genética entre genétipos de
videira, visando identificar aqueles promissores para utilizacdo como progenitores em

cruzamentos, fornecendo subsidios para o programa de melhoramento da videira.

MATERIAL E METODOS
O estudo foi conduzido no Campo Experimental de Bebedouro da Embrapa Semi-
Arido, Petrolina, PE, em uma colecdo de germoplasma composta por 34 acessos. Desses,
25 acessos foram utilizados nos estudos de divergéncia genética. As avaliagbes foram

realizadas durante cinco ciclos de producédo, de 2000 a 2002. Foram considerados para a
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determinacdo da distancia genética o0s seguintes caracteres quantitativos: nimero de
cachos por planta (NC), producéo por planta (PR), peso de cachos (PC), comprimento de
cachos (CC), largura de cachos (LC), peso de bagas (PB), comprimento de bagas (CB),
didametro de bagas (DB), solidos soluveis totais (SST), acidez total titulavel (ATT) e relacdo
SST/ATT.

Para a determinacéo da distancia genética empregou-se andlises multivariadas pelo
método de agrupamento de Tocher, adotando-se a Distancia Euclidiana com dados
padronizados como medida de dissimilaridade (Cruz & Regazzi, 1994). As analises foram

executadas pelo Programa Genes (Cruz, 2001).

RESULTADOS E DISCUSSAO

Pela Tabela 1, pode-se observar que alguns genoétipos destacam-se pois
apresentaram as maiores médias em relacdo a caracteres agronémicos de grande
importancia para o melhoramento como a producdo/planta: Moscatel Nazareno (24), Seyve
Villard 12327 (2) e Ferlongo (10) e o peso médio de cachos e bagas: A1118 (5), Burdin 5201
(4) e Moscatel de Alexandria (25). A auséncia de sementes, objetivo principal dos
programas de melhoramento de uvas de mesa foi observada em trés gendtipos Feal (9),
Flame Seedless (11) e Sulfolk Red Seedless (14).

O método de agrupamento proposto por Tocher, a partir da distancia euclidiana,
possibilitou a divisdo dos 25 genétipos em 11 grupos (Tabela 2). O grupo 1 com sete
gendtipos, correspondeu a 28% dos genétipos, enquanto o grupo 2 agrupou 6 genétipos, ou
seja, 24% do total; o grupo 3 apresentou trés gendtipos (12%); o grupo 4, dois gendétipos
(8%) e os demais grupos de 5 a 11, com apenas um genétipo cada um, representaram
apenas 4% dos genotipos estudados. Os genétipos Burdin 4201 (4) e Stover (12) foram os
mais divergentes geneticamente, apresentando a maior distancia (2,69), enquanto Seyve
Villard 20365 (1) e A1118 (5) foram os mais relacionados geneticamente, sendo a distancia
entre eles a de menor magnitude (0,51). Alto grau de similaridade € observada entre os
gendtipos de um mesmo grupo; deve-se, portanto, evitar cruzamentos entre eles.

Visando a obtencdo de progénies sem sementes, recomenda-se o cruzamento da
variedade sem sementes Feal (grupo 1), que apresentou produgédo mediana de frutos, mas
que em trabalhos anteriores destacou-se como de alta fertilidade de gemas, com outros
divergentes e que apresentem caracteristicas desejaveis, como Moscatel Nazareno (grupo
10) e Burdin 5201 (grupo 6). Além de producdo satisfatoria, a primeira destaca-se pelo sabor
moscatel muito apreciado para o consumo, e a segunda pelo tamanho de suas bagas.
Outras combinagcBes possiveis entre genoétipos sem sementes e com sementes desta
colecdo sdo Flame Seedless e A1118, Moscatel de Alexandria, Ferlongo, Burdin 5201 e
Moscatel Nazareno.



Além dos caracteres agrondmicos avaliados, deve-se acrescentar ainda a estes
resultados informacdes relativas ao comportamento em relacdo as doencas, trabalho que se
encontra em andamento, o que poderia permitir a recomendacao de outras combinacdes de

cruzamentos.

CONCLUSAO

* meétodo de Tocher, utilizando a Distancia Euclidiana permite agrupar os 25 gendtipos de
videira em onze grupos, identificando-se 0s genoétipos Burdin 4201 e Stover como 0s
mais divergentes geneticamente, e Seyve Villard 20365 e Al1118 como 0s mais
relacionados.

» A avaliacao de caracteres agronémicos, associado aos estudos de divergéncia genética
permitem a escolha dos genoétipos Feal combinado com Moscatel Nazareno e Burdin
5201 e Flame seedless com A1118, Moscatel de Alexandria, Ferlongo, Burdin 5201 e
Moscatel Nazareno como progenitores para cruzamentos em um programa de

Melhoramento.
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Tabela 1 - Valores médios relativos a 11 caracteres de genoétipos de videira, durante cinco

ciclos de producéo, Petrolina, PE, 2000-2002.

CENOTIPOS CARACTERES

NC PR PC CC LC PB CB DB SST ATT SSTATT
1- Sey%’g;ggard 60 891 214,36 14,88 10,41 3,90 21,10 17,46 17,93 0,85 22,12
2- Seyi’zee)\g'ard 137 17,97 188,06 13,35 9,81 3,37 20,18 16,57 17,06 092 21,00
3- Seyi’zesgg"ard 28 2,83 142557 12,00 965 2,71 17,32 1610 1829 1,32 1561
4- Burdin5201 50 942 28653 17,97 882 574 2244 2077 16,71 108 15095
5-  A1118 55 937 268,35 17,60 9,49 449 2171 1877 1824 0,88 20,98
6- Mars 75 572 107,35 1211 7,29 251 1654 1594 1574 0,73 22,48
7-  Tampa 85 507 7549 1162 608 1,75 14,08 1321 16,60 1,02 20,15
8- IAC77.526 126 894 142,54 1542 860 229 1655 1514 18,93 148 14,20
9- Feal 69 9,65 206,74 16,55 10,63 2,28 16,34 1512 17,45 0,89 19,62
10- Ferlongo 104 1554 227,69 17,29 10,71 3,25 18,34 17,21 1595 1,04 18,63
11-  Flame 19 1,95 164,35 1566 9,87 3,04 18,40 16,50 1508 0,98 1823
12-  Stover 97 301 5093 88l 639 206 17,78 1423 17,30 051 34,30
13- BlueLake 75 4,13 7136 1153 6,84 1,77 14,74 13,01 14,19 099 16,73
14-  Liberti 38 234 8860 1344 7,67 248 16,74 1577 1846 0,69 29,83
15. SufolkRed . 558 6613 1342 668 217 1474 1476 1934 081 2583

Seedless

16- Lake Emerald 87 875 14446 14,11 8,82 1,63 14,81 13,33 1899 1,03 26,36
17-  CG 351 41 6,08 316,73 1884 12,06 253 17,85 1569 1651 0,78 16,43
18- CG 4113 56 644 208,27 16,13 1249 2,73 17,73 1620 16,09 091 1817
19- CG87746 30 2,07 11562 12,76 7,95 1,83 1511 1421 17,98 0,89 20,50
20- CG40016 57 672 14481 1597 1117 217 1659 14,82 1579 108 1621
21- CG39915 25 232 147,54 1484 818 224 1837 13,72 14,47 077 20,72
22- JulyMuscat 53 6,47 153,40 1350 802 3,85 2028 17,93 17,53 0,92 19,68
23- Moscatuel 28 2,84 18473 1396 932 222 1698 16,42 16,82 143 11,95
24- ,i\l/'ao;:gr?c') 134 19,57 289,62 19,71 1153 322 17,96 1697 16,49 1,10 16,81
25- A'\l"e‘f;ﬁﬁg 44 930 32643 17,27 12,88 573 23,02 20,24 1835 079 23,67

INC: nimero de cachos por planta; PR: producéo por planta (kg); PC: peso de cachos (g); CC: comprimento de

cachos (cm); LC: largura de cachos (cm); PB: peso de bagas (g); CB: comprimento de bagas (mm); DB: diametro

de bagas (mm); SST: sélidos soluveis totais (°Brix); ATT: acidez total titulavel (%) e relacdo SST/ATT.



Tabela 2 - Agrupamento dos gendétipos de videira pelo método de otimizacdo de Tocher,

com base na dissimilaridade expressa pela Distancia Euclidiana dos dados. Petrolina, PE.

GRUPO GENOTIPOS

1 5 25 18 9 10 16
14 19 15 22 6 7
11 21 20
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