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A selecdo recorrente ¢ um procedimento ciclico do melhoramento destinado a elevar gradualmente a
freqiiéncia dos alelos favordveis dos caracteres sob selecdo e, simultaneamente, a manter a variabilidade
genética para ciclos posteriores. As populacdes sob o processo de selecdo recorrente sdo gradativamente
melhoradas com os sucessivos ciclos. Cada ciclo da selecdo recorrente inclui quatro fases: obtencdo de
progénies, avaliacdo das progé€nies em experimentos com repeticdes, selecdo das progé€nies superiores e
recombinacdo das progénies selecionadas. A ultima fase compreende intercruzamentos entre as progénies
selecionadas visando a gerar variabilidade genética para o préximo ciclo seletivo. Em milho, realiza-se
geralmente apenas uma geracdo de recombinacao. Entretanto, o processo seletivo desencadeia o desequilibrio
de ligacdo, que ndo € dissipado com uma unica geracio de recombinacdo entre os gendtipos selecionados. O
desequilibrio de ligacdo diminui a variabilidade genética e, portanto, pode comprometer a resposta a selecio
nos ciclos seguintes. O presente trabalho foi conduzido com o objetivo de avaliar se uma geracdo adicional de
recombinac¢do liberaria mais variabilidade genética do que uma dnica geracdo, além de verificar se a resposta
esperada a selecdo apds duas geragdes de recombinacio seria de magnitude tal que compensasse a realizacdo
do ciclo adicional. De cada geracdo de recombinagdo da populagc@o abordada, 100 progénies de meios irmaos
e 100 progénies de irmdos germanos foram obtidas, totalizando, portanto, considerando-se as duas geragdes,
400 progénies, as quais foram avaliadas em quatro latices 10 x 10, com 25 progénies de cada tipo e de cada
geracdo, em trés ambientes e com duas repeticdes por ambiente. Posteriormente, as quatro andlises de
variancia foram agrupadas através do somatdrio das somas dos quadrados e dos graus de liberdade de todas as
fontes de varia¢do contidas nas andlises. Os caracteres analisados foram o peso de espigas, a altura da planta,
a altura da espiga, a posicao relativa da espiga e o nimero de espigas por planta. Estimativas das médias, das
variancias genéticas e fenotipicas, dos coeficientes de herdabilidade e das correlacdes genéticas entre os
caracteres analisados foram obtidas, para cada tipo de prog€nie, em cada geracdo de recombinagdo. Os
resultados sugeriram que n3o houve nenhuma diferenca significativa na magnitude dos pardmetros
mencionados com uma geracao adicional de recombinacgdo, para os dois tipos de progé€nie considerados, em
nenhum dos caracteres analisados. Assim, conclui-se que uma geracdo adicional de recombinacdo ndo
proporcionou nenhum beneficio que pudesse justificar o emprego da metodologia proposta nos programas de
selecdo recorrente em milho.
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