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Embrapa Recursos Genéticos e Biotecnologia

O feijdo € uma leguminosa importante, principalmente para os paises em desenvolvimento onde é
utilizado como fonte priméria de proteinas. Apesar disso, a producéo tem estado estagnada nos ultimos
trinta anos e uma das razdes é a falta de variabilidade nas cultivares comerciais. Um pré-requisito para o
uso dos recursos genéticos é o conhecimento detalhado da extenséo e distribuicdo da variacdo genética
nas espécies cultivadas e seus parentes silvestres. A Embrapa Arroz e Feijdo mantém uma colecdo de
variedades e parentes silvestres de feijao com limitada informacé@o genética. Existe a necessidade de
desenvolvimento de métodos para estudos genéticos de feijdo, visando estimativas de diversidade genética,
genética de populacbes e mapeamento genético. Marcadores microsatélites (SSR) sdo eficientes para andlises
genéticas detalhadas. Eles séo marcadores baseados em PCR, codominantes e multialélicos. Um conjunto
de marcadores SSR tem sido desenvolvido como parte de um programa de anélise genémica e melhoramento
genético de feijdo. O DNA gendémico foi digerido com a enzima de restricdo Tsp509 I. Os fragmentos entre
300 e 800 bp foram recuperados em uma membrana de nylon. Utilizou-se um procedimento de enriquecimento,
em gue os fragmentos que contém SSRs foram selecionados por hibridizagdo a oligonucleotideos biotinilizados
ligados a contas magnéticas. Esta fracao foi utilizada para construgcéo de uma biblioteca gendmica enriquecida
para sequéncias de dinucleotideos AG. Esta biblioteca tem sido selecionada para clones que contém SSRs
por hibridizagéo das col6nias com sonda (AG),,. Os clones positivos foram selecionados por PCR-ancorado
e sequenciados. Seqiiéncias flanqueadoras das repeticdes estdo sendo usadas para o desenho de primers
especificos. De 286 colbnias positivas para SSR selecionadas por hibridizagdo, em 80 confirmou-se a
presenca de repetices AG por PCR-ancorado. Uma sub-amostra de 30 clones foi seqienciada. Destas
sequéncias, 5 apresentaram SSRs com DNA adjacente suficiente para o desenho e construcdo dos primers
especificos. Estes locos SSR serdo caracterizados e estudados em acessos silvestres e cultivados de

Phaseolus.



