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O mogno (Swietenia macrophylla) é a espécie madeireira de maior valor comercial na regido
Neotropical. Nos ultimos anos, o status de conservacao da espécie tem sido objeto de grande preocupacgéo
devido a super-exploragdo. Apesar de sua importancia, nenhuma informagéo existe em relagdo a extensao
e distribuicdo da variacdo genética em populagdes naturais de mogno. NOs estamos interessados em entender
os padrdes de estrutura genética, sistema de cruzamento e fluxo génico em S. macrophylla. Neste estudo
apresentamos os resultados referentes ao desenvolvimento e caracterizagdo de marcadores microssatélites
e a analise da estrutura genética de 7 populacgdes de S. macrophylla na Amazonia brasileira. As condi¢des
de PCR e deteccéo de fluorescéncia foram otimizadas para 10 locos microssatélites em sistemas multiplex.
Os produtos amplificados foram detectados através de eletroforese em gel de poliacrilamida 5% em
sequenciador de DNA ABI Prism 377. O numero de alelos observados por loco variou de 14 a 26 sendo a
média de 18.2. A heterozigosidade média observada foi de 0.71 e a heterozigosidade média esperada foi de
0.74. O coeficiente de endogamia F ¢ = 0.04 (1.C a 95% - 0.0002 a 0.086) néo diferiu significativamente de
zero sugerindo sistema reprodutivo predominantemente aldgamo. O coeficiente de diferenciacao genética
F.;=0.13 (1.C 2 95% 0.08 a 0.19) observado foi relativamente alto quando comparado a outras espécies de
arvores tropicais. Uma analise da variancia molecular (AMOVA) utilizando 68 marcadores dominantes RAPD
em 2 das 7 populagBes amostradas mostrou congruéncia com os dados de marcadores codominantes
microssatélites para os mesmos individuos. A maior parte da variagao genética (75%) observada esta contida
dentro de populagdes. Os resultados sugerem a existéncia de significativa estruturagcéo da variagcao genética
ao longo da distribuicdo geografica de S. macrophylla. Tais parametros devem ser considerados na proposicao
de estratégias para conservagao deste valioso recurso.
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