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Herdabilidades e estimativas do numero minimo de genes para
os caracteres comprimento da haste principal e dias para
floragdo em trés cruzamentos de feijao-caupi

Carlos Antonio Fernandes Santos'; Gilmara Santos Mabel'?,
Michel Gomes de Sa Ferraz'?, lerla Carla Nunes dos Santos'3
'Embrapa Semi-Arido, Caixa Postal 23 — Petrolina, PE. 56302-970;
?Bolsista DCR do CNPg; *Estagiarios Embrapa Semi-Arido. E-mail:
casantos@cpatsa.embrapa.br

O feijao-caupi é o Unico feijao possivel de ser cultivado pelos
agricultores familiares, em areas dependentes de chuva, nos estados
do Ceara, Paraiba e Rio Grande do Norte. Neste trabalho sio
apresentadas estimativas para herdabilidades e namero de genes
para os caracteres comprimento da haste principal (CHP) e dias
para a floragdo (DPF) nos cruzamentos IPA 206 x Pl 293588, Epace
11 x Pl 293588 e BR 17 Gurgueia x Pl 293588 para subsidiar o
desenvolvimento de novos cultivares de crescimento determinado
e ciclo precoce adaptados a regido. As estimativas do numero de
genes para CHP variaram de 0,002 a 0,004; de 0,2 a2 0,6 e de 0,3
a 0,4 nos cruzamentos IPA 206 x Pl 293588, Epace 11 x Pl 293588
e BR 17 Gurgueia x Pl 293588, respectivamente. Para DPF as
estimativas variaram de 0,4 a 0,8; de 0,15 a 1,3 e de 2,2 a 2,6 nos
mesmos cruzamentos, respectivamente. As estimativas para
herdabilidade no sentido amplo ndo foram concordantes entre as
duas estimativas para os dois caracteres dentro dos cruzamentos
IPA 206 x Pl 293588 e Epace 11 x P1 293588. Entre cruzamentos as
estimativas para herdabilidades foram concordantes para os dois

caracteres, exceto DPF no cruzamento Epace 11 x PI1293588. No-.

geral as estimativas indicam de um a trés genes envolvidos no
controle genético dos caracteres comprimento da haste principal e
dias para floragdo. As estimativas de herdabilidades foram em torno
de 0,5 nos trés cruzamentos, exceto para o carater DPF no
cruzamento Epace 11 x Pl 293588, que foi em torno de 0,7. No
conjunto esses resultados sugerem que o desenvolvimento de novas
cultivares para estes caracteres pode ser alcangado com forte
pressdo de selegdo nas geragdes iniciais.
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Avaliagido de caracteristicas morfolégica de sementes de vinte
genétipos de feijdo-fava
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Freire Santiago Filho® Gerson Quirino Bastos? Dimas
Menezes?; Valderez Pontes Matos?
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O trabalho teve como objetivo identificar os caracteres morfologicos
externos de sementes de vinte genotipos de feijdo-fava (Phaseolus
lunatus L.) oriundos dos Estados do Ceara, Paraiba e Pernambuco.
O trabalho foi conduzido no Campus do Departamento de Agronomia
da Universidade Federal Rural de Pernambuco, no ano agricola de
2003, Municipio de Recife (8° 10'52" S, 34°54'47” W, 2 m de altitude).
Cada genotipo foi plantado em uma fileira de 2,0 m de comprimento,
com espagamento de 2,0 m entre fileiras e de 1,0 m entre covas.
Procedeu-se a colheita de vagens quando maduras, individualmente,
em cada cova. Apds a colheita foram determinadas as cores do
tegumento, o peso de 100 sementes e as dimensées das de
sementes. Os grdos foram classificados quanto ao tamanho levando-
se em conta o peso de 100 sementes, segundo Mateo Box, citado
por VILHORDO et al. (1996) e a forma, por meio dos coeficientes J
(comprimento/largura) e H (espessura/largura), descrito por Puerta
Romero, citado por VILHORDO et al. (1996). Os resultados
evidenciaram uma ampla variabilidade entre os genétipos quanto a
forma, tamanho e cor das sementes, indicando a possibilidade de
selegdo de plantas desejaveis visando o melhoramento. A cor das
sementes e seu tamanho sdo caracteristicas morfoldgicas
importantes na identificagdo e também como indicadores das
preferéncias do consumidor.

488
Anidlises de caracteres quantitativo e qualitativo de vinte
gendétipos de feijao-fava
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‘Componentes da variancia genética em melancia
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O objetivo deste trabalho foi avaliar os caracteres qualitativos habito
de crescimento, cor da flor e cor do tegumento da semente, e os
quantitativos nimero de dias para floragao, area foliar, comprimento
da vagem, nimero de vagens/planta, peso de 100 sementes e
producgéo de sementes/planta de feijdo-fava (Phaseolus lunatus L.);
cultivados nos Estados do Ceara, Paraiba e Pernambuco. O ensaio
foi conduzido no Campus do Departamento de Agronomia da
Universidade Federal Rural de Pernambuco, no ano agricola de
2003, Municipio de Recife (8° 10'52" S, 34°54'47" W, 2 m de altitude).
Foram utilizados vinte gendtipos, sendo cada genétipo plantado em
uma fileira de 2,0 m de comprimento, com espagamento de 2,0 m
entre fileiras e de 1,0 m entre covas. Os resultados evidenciaram a
existéncia de uma ampla variabilidade entre os genétipos tanto para
0s caracteres qualitativos como para os quantitativos. A cor do
tegumento das sementes e produgdo de sementes por planta foram
0s caracteres que mostraram uma maior amplitude de variagao.
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Piracicaba-SP; “Embrapa Semi-Arido, C. Postal 23, 56.302-970,
Petrolina, PE. E-mail: aldete@cenargen.embrapa.br

O objetivo deste trabalho foi estimar o progresso genético em uma
populagdo de melancia com sistema misto de reprodugdo. Desta
populagdo foram obtidas 64 progénies de polinizagao livre (PL) e
as respectivas progénies autofecundadas (AF) que foram avaliadas
para produgdo (PP) e namero de frutos (NF) por planta; peso (PF),
diametro longitudinal (DL) e transversal (DT) e formato (FF) de fruto;
espessura (EP), cor (CP) e teor de sélidos soltveis (TS) da polpa;
numero (NS) e peso de 100 sementes (PS) por fruto. Foram
estimados os progressos genéticos imediato e permanente
considerando as progénies PL como unidades de selegdo. O ganho
genético permanente estimado com base na selegdo de progénies
PL com recombinagao de progénies AF foi de 40% para os caracteres
PF, NP, DL e PS; de 35% para CP e de 23% a 26% para PP, TS e
NS. Ao ser considerada a selegdo e recombinagio de progénies
PL, os caracteres PP, PF, NP, CP, TS, DL, NS e PS apresentaram
maior ganho. Estas estimativas sdo aproximadas pois o modelo
genético ndo conseguiu explicar os dados completamente e devem
ser consideradas como um referencial para o melhoramento.
VCX pSULY) /)?Eq\j
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Este trabalho objetivou estimar os componentes da variancia em
uma populagdo de melancia com sistema misto de reprodugéo e
investigar a adequagdo de modelos genéticos empregados para
estimar variancias genéticas em populagdes mistas. Da populagao
base foram obtidas e avaliadas, para caracteres de importancia
econdmica, 64 progénies de polinizagéo livre e suas irmas
autofecundadas. Para averiguar a adequag&o de modelos genéticos,
foram adotados dois modelos, um que considera a populagdo em
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mais plantados no pais, porém, apresentam suscetibilidade ao oidio
(Sphaerotheca fuliginea), entre outras doengas foliares que afetam
a cultura. Considerando que a resisténcia ao oidio € monogénica e
dominante, uma fonte de resisténcia foi cruzada com a cultivar
Crimson Swet e linhas resistentes obtidas foram cruzadas com linhas
de cultivares e produzidos 19 hibridos experimentais de diferentes
padrées de frutos, os quais foram comparados com a cultivar
Crimson Sweet (produgdo e seus componentes), sob irriga¢do
localizada, na Estagdo Experimental de Bebedouro da Embrapa
Semi-Arido, em Petrolina-PE de setembro a dezembro de 2004. A
produtividade oscilou de 35 a 64 t/ha, enquanto que a prolificidade
variou de um a quatro frutos por planta e o peso médio de 3,5 a
10,5 kg, com bom teor de agucar (10 a 11,5°Brix), exceto dois
hibridos experimentais. Destacaram-se as combinagdes hibridas 18
e 5 em termos de produtividade e teor de aglcar, podendo ser
recomendados para mercados de frutos grandes e de frutos
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pequenaos, respectivamente.
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Selegdo de primers RAPD e caracterizagdo molecular de
melancia
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A melancia € uma olericola de importancia no agronegécio do Brasil,
onde é cultivada principalmente a variedade Crimson Sweet.
Contudo, diferentes tipos sdo encontrados na agricultura tradicional,
o que levou a formagdo do Banco Ativo de Germoplasma de
Cucurbitaceas do Nordeste brasileiro. Esse banco apresenta
variabilidade genética para ser utilizada em programas de
melhoramento. Para tanto, os acessos precisam ser caracterizados,
inclusive com marcadores moleculares. Este trabalho teve por
objetivo selecionar primers RAPD informativos para caracterizagdo
molecular de acessos de melancia. Portanto, oito acessos de
melancia, do referido banco, foram caracterizados com marcadores
RAPD, utilizando-se 68 primers na Embrapa Recursos Genéticos e
Biotecnologia. Foram encontrados vinte quatro primers polimérficos,
dos quais seis foram utilizados para caracterizar 42 acessos do
Banco. A analise de variancia molecular revelou 25% de variabilidade
entre acessos, 29% dentro de acessos e 46% de variabilidade entre
acessos dentro de grupos. O agrupamento pelo método de Tocher
mostrou 28 grupo's distintos.
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Perdas quantitativas do meldo cantaloupe em geragées
segregantes
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A utilizagdo de cultivares hibridas de primeira geragdo F1 de melao
(Cucumis melo L), esta associado a alta produtividade, aliada a
excelente qualidade do fruto, convergindo para um produto aceitavel,
principalmente pelo mercado exterior. Em face do alto prego da
semente hibrida a maioria dos pequenos do Nordeste brasileiro
reutilizam estas sementes para plantio. Objetivou-se neste estudo,
determinar as perdas quantitativas decorrentes da reutilizagdo de
sementes do hibrido comercial F1, obtidas em casa de vegetagao
As sementes obtidas das geragGes segregantes foram realizadas
em casa de vegetagdo, na Embrapa Agroinddstria Tropical em
Fortaleza-CE, onde foram obtidas as sementes das geragbes F2,
F3 e F4., respectivamente. Com a obtengdo das sementes foi
conduzido um experimento constituido pelo hibrido comercial Hy
Mark e as geragées segregantes, em um delineamento em blocos
inteiramente casualizados, com seis repetigbes na Estagao
Experimental de Pacajus, Ceard, Brasil, no periodo de agosto de
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2001. Os parametros avaliados foram: maturidade de fruto; peso
médio de fruto e teor de soélidos solUveis totais (0Brix). Observou-
se diferengas significativas entre as geragbes segregantes,
mostrando que a reutilizagdo das sementes afetaram estas
caracteristicas. )
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Anidlise da variabilidade genética de diferentes linhagens de
meldo utilizando marcadores moleculares
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Com o aumento da demanda de meldo no mercado internacional,
que passou de 1,3 milhdes de toneladas em 1997 para cercade 1,6
milhées em 2002, faz-se necessario o aumento da producdo e da
qualidade final do produto. Com base na importancia econémica do
meldo, programas de melhoramento genético vém sendo
desenvolvidos para aumentar a eficiéncia do sistema produtivo. Uma
forma eficiente de auxiliar os programas de melhoramento genético
de meldo é a andlise da variabilidade genética de genitores por
meio de marcadores moleculares, pois detectam dissimilaridades
entre diferentes acessos em nivel de DNA. Com este objetivo, 141
linhagens de meldo desenvolvidas nos programas de melhoramento
genético da Embrapa Agroindustria Tropical e Embrapa Hortaligas
foram analisadas por meio de marcadores RAPD visando a indicagéo
do nivel de similaridade entre elas. A andlise demonstrou haver
grande variabilidade genética entre as linhagens, com poucos pares
de linhagens apresentando similaridade maior que 90%. Prevé-se
que podera ser obtido nimero elevado de combinagées hibridas a
partir das linhagens avaliadas, selecionando-se linhagens com
similaridade menor que 85%.
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Resisténcia de linhagens, progénies e hibridos experimentais
de meldo a mosca-branca
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O Nordeste brasileiro responde por 93,7%da produgao nacional de
meldo. Apesar do nivel tecnolégico enfrenta varios problemas, entre
eles o elevado emprego de defensivos, o que torna evidente a
importancia do uso de plantas resistentes. O objetivo do trabalho
foi avaliar a resisténcia a mosca-branca de 49 genétipos de meldo
sob selegdo na Embrapa. Constatou-se elevada variabilidade entre
os gendtipos avaliados, com doze diferindo significativamente do
padréo suscetivel, hibrido comercial Gold Mine. Esses resultados
demonstram a viabilidade de progresso genético na selegdo para a
mosca-branca.
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Tipos, nimero, produgdo por ramo e correlagdes entre esses
caracteres em meldo
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O objetivo deste trabalho foi determinar o namero de ramos, o
namero de frutos, a produgdo por ramo, a produgdo total e
correlagées entre esses caracteres em hibridos comerciais de meldo
amarelo e cantalupe. Para isso, foi conduzido em Pacajus - CE no
periodo setembro-novembro de 2004, um experimento em blocos
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