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A producdo mundial de meldo vem apresentando uma tendéncia ao crescimento, nos ultimos anos.
Estima-se que a produgéo no Brasil tenha aumentado cerca de 67% no periodo compreendido entre
1999 e 2000. Existe a preocupacgédo entre os exportadores com possiveis perdas de mercado devido
ndo sé ao tamanho e forma, mas com a baixa qualidade dos frutos, principalmente ao insatisfatorio
teor de agucares, expresso como teor de sélidos soluveis (medidos em graus-brix) presente no fruto
no momento da comercializagdo. Uma das formas de se melhorar estas caracteristicas é através do
melhoramento genético. Para a obtencdo de hibridos simples com boa capacidade produtiva, ha
necessidade de se contar com linhagens geneticamente divergentes. Portanto, fazse necessario se
conhecer a variabilidade genética existente entre linhagens parcialmente endogamicas obtidas em
programa de melhoramento. Uma forma eficiente de se estudar a variabilidade genética é aravés da
utilizacdo de marcadores moleculares. Com esse objetivo, 34 linhagens do programa de
melhoramento da Embrapa Hortalicas e outras 54 linhagens da Embrapa Agroindustria Tropical foram
analisadas utilizandose RAPD (“Random Amplified Polymorphic DNA"). A analise de similaridade
genética permitiu identificar 76 marcadores moleculares polimdrficos, viabilizando a constru¢do de um
dendrograma, que mostra graficamente a variabilidade entre as linhagens dos dois programas de
melhoramento. A andlise permite mostrar a formacao de cinco grandes grupos, contendo 6, 11,10,30
e 29 linhagens cada um, sendo que os trés primeiros formaram um agrupamento, pois sdo meldes do
tipo Amarelo originados da cultivar Eldorado 300 enquanto os dois Ultimos grupos, sdo linhage ns de
meldo do tipo Amarelo (Gold Mine, ML e L50), do tipo Cantaloupe (MR) e do tipo Tup& (MT) que tem
polpa salmao, peculiaridade do tipo Cantaloupe. Entre as linhagens de meldo do tipo Amarelo,
derivadas de Eldorado 300 encontrou-se similaridade de até 0,57. Entre as linhagens MT, tipo Tup4,
a similaridade foi de no minimo 0,86 e entre as ML, com contribuicdo da cultivar Gold Mine, foi de no
minimo 0.84. Estes resultados indicam que existe pouca variabilidade entre as linhagens MT e ML.
Por outro lado, pode-se prever a obtencdo de hibridos heteréticos mesmo de cruzamentos entre
linhagens S originadas de uma cultivar de polinizacdo aberta (Eldorado 300). Pode-se prever,
também a obtencdo de hibridos potencialmente heterdticos pela combinacéo de linhagens do tipo
Amarelo ou do tipo Tupéa dos dois diferentes programas.
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