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Resumo

A técnica de AFLP (“Amplified fragment lenght polymorphizm™) foi vtilizada para analizar o polimorfismo entre 43 izolados de
Hirsutelln thompsonii obtidos de varias espécies de acaros. As espécies H. nodulosa e A kiredmeri foram uotilizadas como
“outgroups”. Andlizes filogenéticas dos dados obtidos mostraram variagdo significativa entre os isolados, com a formagdo de trés
grupos para B thompsonii. Os isolados também foram analizados atraves de PCR especifico para o gene da exotoxina Hirsufelin 4
{Hid) . e para 18 izolados e oz “outgroups™ fod obtido o sequenciamento parcial do gene S-fubuling. As analises filogenéticas das
seqiéncias de P-tubuling mostraram a formacdo de dois gropos para os isolados de K. thompsonii, sendo que uvm dos grupos inclum
oz gmpos [ e IT obtidos na amalise de AFLP Para os marcadores moleculares analisados, nio fod observada correlagdo dos
agrupamentos com a origem geografica nem com o hospedeiro de origem dos izolados. Esses resultados confirmaram a alta
variabilidade intraespecifica de H. thompsonii, indicando a ndo formacgio de grupo monofilético nessa espécie.
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