sempre maiores na menor profundidade; os valores mais
elevados foram relativos ao citros (1,081 - 2,324) e os mais
baixos ao pessegueiro (0,741 — 0,614). Em todas as areas
submetidas a uso agricola os valores de J” foram inferiores

aos determinados para mata (0,73 — 0,70). Os maiores

Goidnia (GO) de 7 a 11 de maio de 2007

valores de MI (1,327 — 1,393) foram determinados para a
mata e os menores para pessegueiro (0,500 — 0,413) e anuais
em rotagao (0,627 — 0,727). Os maiores valores de PPI
foram determinados para o pessegueiro (2,62 — 2,62) ¢ os
menores para citros (1,63 — 1,46) e mata (1,65 — 1,58).

REACAO DE GENOTIPOS DE CAFEEIRO A POPULAGCOES DE Meloidogyne exigua: DETECGAO DE
VIRULENCIA NATURAL AO GENE MEX-1 [HOST STATUS OF COFFEE GENOTYPES TOWARDS Melsidagyne
excigna POPULATIONS: DETECTION OF NATURAL VIRULENCE TO MEX-1 GENE] Muniz, M.ES."; Campos,
V.P% Moita, A.W.%; Gongalves, W.%; Carneiro, RM.D.G.%. 'Universidade Federal de Alagoas-CECA, CEP 57100-000, Rio
Largo, AL; *Universidade Federal de Lavras, Departamento de Fitopatologia, C.P. 3037, CEP 37200-000, Lavras, MG;
*Embrapa Hortalicas, Km 9 BR 60, CEP 70359-970, Brasilia, DF; ‘Instituto Agronoémico de Campinas, C.P. 28, CEP
13001-970 Campinas, SP; "Embrapa-Cenargen C.P. 02372, Brasilia, DF, CEP 70849-090. ‘Bolsista FAPEAL. E-mail:

mf.muniz@uol.com.br

Dentre as espécies de Meloidogyne que afetam o cafeeiro
destaca-se Meloidogyne exigna pela ampla disseminacdo no
Brasil. Gendtipos de cafeeiro foram avaliados em relacdo a
resisténcia a quatro populacoes de M. exigna provenientes
de diferentes regides. O experimento foi conduzido em
casa de vegetagdo, em delineamento em blocos ao acaso,
em esquema fatorial com oito repeti¢cdes e plantas com seis
meses de idade, inoculadas com 10.000 ovos/planta. As
populagoes apresentaram as seguintes procedéncias, perfis
de esterase e hospedeiros:1. Lavras-MG (E1, cafeeiro),
2.Lavras-MG (E2, cafeeiro e tomateiro), 3. Bom Jesus de
Itabapoana-R] (E1, cafeeiro) e 4. Campinas-SP (E2,
cafeeiro). A avaliacdo foi realizada oito meses apos a

inoculagio, com base nos indices de galhas e massas de

ovos, numero de ovos/g raiz e no fator de reprodugio (FR).
As cultivares IAC Obata, IAC 40361 e Tupi Amarelo foram
suscetfveis as quatro populacoes de M. exigua, comparadas
ao padrao de suscetibilidade TAC 144; “Tupi Vermelho’
comportou-se como resistente a populacao 1 e suscetivel
as demais. Os gendtipos IAPAR 59 e H419-5-4-5-2-Paraiso
foram resistentes a trés populagdes (1,2,4). Entretanto,
observou-se alta reproducio da populagio de Bom Jesus
de Itabapoana, R] (FR> 100) nesses genotipos portadores
do gene de resisténcia Mex-1. Esse trabalho coloca em
evidéncia a diversidade fisiolégica de M. exigna e a
capacidade de superar a resisténcia genética na auséncia de

condicdes seletivas.

POLIMORFISMO DE Meloidogyne incognita E M. hispanica ATRAVES DA ANALISE DE MARCADORES
ISSR [GENETIC VARIABILITY OF Meloidogyne incognita AND M. hispanica THROUGHT ISSR ANALYSIS]. Silveira,
N.OR,; Silva, J.G.P; Santos, M.F.A.; Almeida, M.R.A.; Carneiro, R M.D.G.; Tigano, M.S.; Embrapa Recursos Genéticos e

Biotecnologia, C.P. 02372, Brasilia, DF, CEP 70849-090. E-mail: recar@cenargen.embrapa.br

Meloidogyne incognita ¢ uma das espécies de maior
ocorréncia em diferentes culturas no Brasil. A variabilidade
dessa espécie pode ser observada a partir de ragas
fisiolégicas e padroes enzimaticos. Dois perfis enzimaticos
(esterases, Est I1 e 12 e malatodesidrogenase, Mdh N1)
foram detectados no Brasil. Recentemente M. hispanica foi
relatada parasitando abobora e cana de agicar na regiio
Nordeste do Brasil. O objetivo deste trabalho foi estudar a
variabilidade genética de oito isolados de M. incognita (11N1
e I12N1), de trés isolados de M. hispanica (H3N1) e de seis
Meloidogyne spp. com perfis enzimaticos S2N1 e S2N3. Um
isolado de M. javanica foi incluido, como ‘outgroup’. O DNA

genomico foi extraido para cada um dos 18 isolados, e

utilizado na analise de ISSR “Inter-Single Sequence Repeat”,
com avaliacdo de um total de 16 primers, sendo que apenas
9 apresentaram bandas polimorficas para as espécies
descritas. Foram selecionadas 114 bandas para a analise no
programa PAUP. Os resultados demonstraram uma grande
proximidade entre todas as populagdes de M. incognita,
inclusive as provenientes do cafeeiro. Os quatro isolados
de Meloidogyne sp. (S2N1) também foram muito préximos
de M. incognita. Os dois outros isolados de Melvidogyne sp
(S2N3) foram mais proximos de M. bispanica. Estudos
morfologicos mais detalhados estio em andamento para
esclarecer as relacoes detectadas através da analise

molecular.
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