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Resumo:

A expansédo das fronteiras agricolas em Ribeirdo Preto (SP) tem causado constante
desmatamento de areas nativas, fazendo-se necessaria a implantagdao de um Banco
de Germoplasma no campus da USP/RP (BG/USP/RP), visando conservar ex-situ 44
espécies arbdreas origindrias da Floresta Estacional Semidecidual da regido. A
avaliagdo e caracterizagdo da variabilidade genética contida nos bancos de
germoplasma contribuem para sua manuteng¢do adequada e prevengado de possiveis
perdas genéticas, com o estabelecimento de melhores areas de coletas. Além disso, a
correta identificacdo da origem das progénies conservadas garantira reflorestamentos
bem sucedidos, resultado da selegdo de materiais de alta variabilidade genética. Entre
as espécies conservadas no BG/USP/RP encontra-se o Jatoba (Hymenaea courbaril
L.), arvore de importancia ecolégica e econbmica seriamente ameacgada. O objetivo
desse trabalho foi realizar analises de maternidade de 176 progénies de Jatoba
conservadas no BG/USP/RP e derivadas de 88 matrizes localizadas entre as bacias
dos rios Pardo e Mogi-Guagu, utilizando marcadores moleculares microssatélites
(SSR). O DNA foi extraido das amostras de folhas coletadas e amplificado com 6
primers SSR. A partir dos dados gerados foram estimados parametros genéticos de
diversidade e feita a analise de parentesco com auxilio do programa Cervus 3.0. As
analises dos seis locos SSR detectaram alto nivel de polimorfismo (17,67 alelos/loco)
e um PIC (0,80) altamente informativo. As frequéncias alélicas apresentaram valores
intermediarios, apontando esses marcadores como uma poderosa ferramenta
molecular para andlises de parentesco. A maternidade foi confirmada, com 95% de
probabilidade, para 114 progénies (65%) e com 80% de probabilidade para 143
progénies (81%). Estes resultados mostram que a plantagdo destas progénies no
BG/USP/RP foi feita com sucesso, ja que a maioria das sementes de H. courbaril sdo
de origem conhecida e detentoras de alta variabilidade genética. (FAPESP)
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