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Marcadores RAPD e o sequenciamento de uma regido ndo codificadora do DNA de cloroplasto
foram utilizados para analisar, em escala regional, a contribuicdo da dispersdo do pélen e da semente na
distribuicdo da variabilidade genética no cpDNA e DNA nuclear de aroeira (Myracrodruon urundeuva -
Anacardiaceae), uma espécie tropical de ampla distribuicdo geogréfica. A maior parte da variabilidade genética
para DNA nuclear esta dentro de populacdes (82%). Em contraste, uma forte estrutura geografica foi
encontrada entre populacdes para a seqiiéncia de cpDNA analisada. A diferenciacdo das populacées pelo
cpDNA foi baseada na presenca de uma insercdo/delecdo de 6 pares de bases acompanhada de uma
transicdo C-T encontrada pelo sequenciamento e visualizada como polimorfismo de comprimento em um
total de 192 amostrada distribuidas ao longo da area de ocorréncia da espécie no Brasil central. Este
polimorfismo encontra-se extremamente estruturado geograficamente ja que todos os individuos localizados
mais na zona norte e leste possuem a insercdo 5-GAAAAA-3’ enquanto todos os individuos localizados
mais ao centro e sudoeste ndo possuem a insercdo. Os resultados demonstram que polimorfismos de
insercdo/delecdo no cpDNA podem ser encontrados em estudos intraespecificos e constituem, como no
caso da aroeira, marcadores bastante Uteis para identificacdo em escala regional de acessos para manejo
de germoplasma e procedimentos de conservacao e utilizacdo. A limitada diferenciacdo entre populacdes
para marcadores nucleares contrastando com a alta diferenciacdo para o DNA de cloroplasto, sugere uma
contribuicdo significativamente maior da polinizacdo no intercambio genético entre popula¢bes de aroeira.
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