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Sele~ao de microssatelites polim6rficos 
para 0 mapeamento de QTLs para teor 
de fibra em feijao (IJhaseolus vulgaris L.) 

A disponibilidade de mapas altamente saturados, construfdos com marcadores moleculares, e 0 que 

possibilita a identifica~ao e 0 mapeamento de locos para caracterfsticas quantitativas (QTLs). 0 

desequilfbrio de liga~ao existente entre os alelos do marcador e do QTL sao detectados e estimados 

atraves de an:ilises estatfsticas desenvolvidas especificamente para estes estudos. Assim, 0 principal 

objetivo deste trabalho e 0 mapeamento de QTLs para teor de fibras em feijao utilizando-se marcadores 

moleculares do tipo microssatelites . Foram utilizadas duas linhagens (CNFC 7812 e CNFC 7829) 

contrastantes para 0 carater teor de fibra, 0 hfbrido (CNFC 7812 X CNFC 7829) e uma popula~ao 

F 2 obtida da autofecunda~ao deste. Para as analises moleculares, a sele~ao de marcadores polim6rficos 

para a constru~ao do mapa de liga~ao e 0 primeiro passo para 0 mapeamento utilizando marcadores 

m~leculares. Os testes foram realizados utilizando 0 DNA das linhagens genitoras e de quatro 

indivfduos da popula~ao F
2

. Foram testad<;Js pares de primers das bibliotecas PV (Phaseolus vulgaris), 

BM (Bean microsatellite) e AJ416, totalizando 84 microssatelites. Parf a rea~ao de amplifica~ao por 

PCR foram utilizados 15 ng de DNA genomico em urn volume final de 15 pL contendo; 50 mM 

KCl, 20 mM Tris-HCl pH 8,8; 1,5 mM MgCl
2

; 04 mM dNTPs; 0,28 pM de cad a primer e lU de 

Taq DNA polimerase. Utilizou-se termociclador modelo My Cycler (Bio-Rad), program ado para 30 

ciclos repetidos de 94°C por 1 minuto, 48°C a 56°C (dependendo do par de primers) por 1 minuto 

e noc por 7 minuto. Ap6s, foi realizado urn ciclo adicional de extensao a noc por 1 minuto. Os 

produtos das n:~a~6es de amplifica~ao foram separados eletroforeticamente em geis de poliacrilamida 

a 6% corados com nitrato de prata. Ate 0 momento, foram selecionados 30 primers polim6rficos para 

popula~ao analisada representado 35,71 %. Observou-se que os pares de primers da biblioteca PV 

apresentaram mais polimorfismo, com 20 polim6rficos (66,67%). A partir dos resultados da sele~ao 

dos microssatelites polim6rficos, sera iniciada a genotipagem das 94 progenies F2 que formam a 

popula~ao de mapeamento. III 
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