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Na busca por variedades cada vez mais produtivas, o processo de
melhoramento genético tem resultado, ao longo das geragbes, em um
estreitamento da base genética das cultivares comerciais. Apesar da
variabilidade genética armazenada em bancos de germoplasma, a deficiéncia
das informagdes disponiveis dos recursos genéticos de arroz constitui o
principal fator que limita a utilizagdo destes por programas de melhoramento.
Para que a conservagéo e utilizagcdo sejam eficientes, é preciso determinar a
extensdo da variabilidade genética entre e dentro dos genétipos, identificar
fontes Uteis de toleréncia a estresses bibticos e abidticos e providenciar um
acesso facil a informacéo do banco de germoplasma. O uso de ferramentas
biotecnolégicas associadas aos metodos convencionais de melhoramento
proporcionam uma exploracdo mais eficiente dessa variabilidade. Nesse
sentido, o presente trabalho tem por objetivo caracterizar molecular e
agronomicamente acessos € determinadas combinagbes hibridas de
variedades tradicionais da Colegdo Nuclear de Arroz da Embrapa (CNAE). A
analise genética molecular sera realizada a partir de 42 marcadores
selecionados com base na alta especificidade de amplificacdo e potencial
informativo de cada loco. Para as avaliagbes agronémicas, serdo conduzidos
experimentos em sete locais empregando-se o delineamento de blocos
aumentados ‘de Federer. Serédo realizadas analises de variancia individuais,
seguidas ‘por analise conjunta desses experimentos, permitindo a estimacao
dos efeitos de interagbes de gendtipo com ambiente. Os dados genotipicos
serdo avaliados, realizando-se analises de parametros populacionais
(variabilidade: genetica entre e dentro de populagdes, e determinagdo do
numero de alelos por loco), distancia genética, construcdo de dendrogramas e
construgao de grafico de dispersdo espacial.
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