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O feyjdo constitui-se em alimento basico no nosso Pais Por tratar-se de alimento de
importdncia social ¢ econdmica elevada, o feljoeiro comum vem recebendo e beneficiando-se
dos grandes avangos tecnoldgicos dos ultimos tempos, em todas as areas do conhecimento
cientifico. Tais avangos permititam aumentar o potencial produtivo desta espécie de 300

kg/ha na decada de 60 para mais de 5000 kg/ha, atualmente. O mosaico dourado do

fetioeiro ¢
a principal doenca de origem viral desta leguminosa e pode causar perdas totals das lavouras
{(Faria e af, 2000), especialmente aquelas do plantio das secas, realizados em
fevereiro/margo. Em certos anos pode ser capaz de destruir plantagdes mesmo em sistemas
agricolas usando tecnologia avancadas, nas safras das aguas (outubro/fevereiro) ou de inverno
{(junho/setembro}. Esta doenca fol primeiramente descrita nos anos 60 por Costa (1965} no
estado de S3o Paulo. encontrando-se disseminada por todas as regifes onde se cultiva o
fetjoeiro comum, exceto no sul do Pais.

Os estorgos para controlar a doenga esbarraram-se primeiramente na auséncia de
germoplasma que apresentasse imunidade ao agente causal (Morales e Niessen, 1988,
Gilbertson et al, 1993) Bianchimi (1999) descreveram uma serie de gendtipos como

esistentes 4 virose, mas que nunca chegaram aos produtores, em escala suficiente para conter
a doenga Avaliagbes, mcluinde germoplasmas desenvolvidos por Bianchini {1999}, por
pesquisadores do Estado de S&oc Paulo, demonstram apenas baixos niveis de tolerdncia a
virose em todos os genotipos avaliados. A utilizagio de pesticidas no controle do vetor
{Bemisia tabaci Gen ) continua sendo a Gnica opgio dos produtores, mas o desenvolvimento
de resisténcia aos ingredientes ativos vem sendo um problema grave, além do fato de que em
presenca de elevadas populaches do mseto vetor o controle da virose pode nio ser
efetivamente alcancado. Além disso, o uso abusivo de inseticidas torna-se economicamente

inviavel e ambientalmente amiscado. Foram feitos avancos bioldgicos e moleculares na

" Embrapa Recursos Genéticos ¢ Biotecnologia, PgEB W3 Norte, 70770-900, Brasilia. DF. E-mail:

o conargen embrapa.br

“Embrapa Arroz ¢ %mgm, Rodovia GO-462, kan 12 Zona Rural CP. 179, 75375-000 Santo Amtonio de
Gaoias, GO, Brazl

FApoan: FINEP ¢ BEmbrapa




caracterizagdo do agente causal, tanto especificamente para 0 BGMV, como para os virus que
pertencem a familia Gemimviridae, género Begomovirus e, portanto, com caracteristicas
muito semelhantes. Avancos na engenharia genética permitiram desenhar construgdes génicas
efetivas no controle de virus cujo material genético seja o DNA

Assim, um fragmento de um gene do proprio virus (gene AC/ que codifica para a
proteina REP), e essencial a sua replicagdo, foi colocado na planta para conferir resisténcia a
doenca incitada pelo mesmo virus — um método conhecido como “resisténcia derivada do
patogeno”. As plantas foram transformadas com uma construgio do tipo intron-hairpin
{(hpRNAI1) para expressar um RNA de dupla fita que pode ser reconhecidos pelo mecanismo
natural de silenciamento génico e gerar small interfering RNA (siRNA). A planta (evento elite
obtido) apresenta alto nivel de resisténcia ao mosaico dourado.

O desenvolvimento atual de um evento de feijoeiro transgénico com resisténcia ao
mosaico dourado (Bonfim et al, 2007, Aragdo & Faria 2008) sigmifica, na pratica, a
necessidade de obtencio dos dados necessarios para solicitar a sua hberagio comercial 2
Comissao técnica Nacional de Biosseguranga (CTNBio) de acorde com a Resolugdo
Normativa N® 05, de 12 de margo de 2008 As analises de biosseguranca se baseiam em
quatro pilares: caractenizacdo molecular e bioquimica, caracterizagdo agrondmica, ensaios de
seguranga alimentar e seguranga ambiental O evento resistente ao BGMV vem sendo
cultivado em trés regides do Brasil (Sudeste. Centro-Oeste e Sul). Esses campos
experimentais visam gerar dados de impacto sobre o meio ambiente e gerar material para a
caracterizagdo bioquimica e de composigio de moléculas de importdncia nutricional e anti-
nutricional. Estas avaliagdes estdio interligadas de modo a fornecer um conjunto de
informagGes cientificas para atestar a seguranga do organismo geneticamente modificado
(OGM).

A linhagem de feijio tem sido desafiada contra o virus em casa de vegetagio com uma
populagdo de moscas brancas viruliferas superior a 300 individuos por planta, durante todo o
ciclo de vida da planta. No campo, quando houve a ocorréncia natural da doenga, as plantas
ndo trangénicas mostraram-se sintomas de mosaico dourado (80-90% das plantas) enquanto a
linhagens transgénica ndo mostrou sintomas. A caracterizagdo molecular ¢ bioquimica do
evento transgénico vem sendo conduzida para se determunar o numero de copias dos
transgenes inseridos no genoma por analises de Southern e FISH), regifo de integragio
(utilizando-se resgate de vetores por TAIL-PCR, PCR inverso e SON-PCR), presenca de

siRNA em fungdo de variaghes ambientais, estabilidade dos transgenes por vanas geragdes.



Os resultados do processo de caracterizagdo do evento de feydo resistente ao mosaico
dourado podem levar ao pedido de liberagio comercial da segunda planta transgénica

desenvolvida pela Embrapa.
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