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DEFINICAO DE SISTEMA ENZIMATICO PARA CARACTERIZACAO GENETICA DE Ocotea porosa (Nees
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A imbuia (Ocotea porosa) foi amplamente explorada, especialmente pela qualidade de sua madeira,
empregada para a carpintaria, marcenaria e movelaria. Como consequéncia, essa espécie tem sofrido um
processo de erosdo genética continuo. A imbuia ocorre naturalmente na Floresta Ombrofila Mista (Floresta
com Araucéaria) e encontra-se na lista oficial de espécies da flora brasileira ameagadas de extingdo. A
caracterizagdo genética é um processo importante para a definicdo de estratégias que orientem trabalhos
de conservagdo e melhoramento de espécies ameacadas de extingdo, pois envolve os padrdes de
variacdo genética e os sistemas de cruzamentos dentro e entre populacGes, dentre outros parametros.
Apesar da importancia econdémica da imbuia, os estudos genéticos sdo praticamente desconhecidos. Por
isso, este trabalho visa estudar o sistema reprodutivo e caracterizar geneticamente a imbuia, através de
marcadores isoenzimaticos, fornecendo informacdes essenciais para a utilizacdo econbmica, o manejo
sustentado e a conservagdo dessa espécie. Para a avaliagdo genética através de isoenzimas é
necessaria a definicdo dos sistemas enzimdticos mais adequados a cada espécie. Neste trabalho foram
testados 19 sistemas enzimaticos em 6 diferentes sistemas de gel-eletrodo, sendo selecionados no
sistema Tris-Citrato as enzimas MDH, IDH e 6-PGDH, e no sistema Litio-Borato GOT e PGM, com base na
atividade e resolugdo enzimatica, além de sua variabilidade. Apds a interpretacdo dos zimogramas e
fenotipagem da populagcdo estudada (30 individuos escolhidos aleatoriamente no municipio de Colombo -
PR) e de suas progénies (30 plantas/individuo), os dados obtidos serdo analisados através de programas
de andlise estatistica para a estimativa dos parémetros genéticos.
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