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Introducdo

O acaizeiro (Euterpe oleracea Mart.), ¢ uma pameira
tropical, perene, nativa da Amazonia, predominante ao
longo dos igarapés, terrenos de baixada e areas com
umidade permanente (Barbosa [1]). Segundo Nogueira
[2], os solos deterrafirme, séo opgdes importantes para
0 cultivo dessa palmacea. O Estado do Para destaca-se
como maior produtor e consumidor daregido norte e do
Brasil, porém com o aumento das exportacbes a
demanda interna tem sido maior gque a oferta (gerando
escassez do produto), além de ocorrer aumento de
preco, principamente no periodo da entressafra
Contudo, ha pouca pesquisa a respeito dessa espécie
que possa subsidiar programas de melhoramento
visando a producdo de frutos, especialmente, sobre
parametros genéticos.

Ohashi & Kageyama, [3] redlizaram estudos sobre
estimativas de parametros genéticos e fenotipicos para
caracteres vegetativos. Os parémetros fenotipicos
observaveis resultam da agdo conjunta do genoétipo e
do ambiente. De acordo com Cockerham; Robinson &
Cockerham [4, 5], os pardmetros genéticos séo
necessarios para obter informagdes sobre a natureza da
acdo dos genes envolvidos na heranca dos caracteres
investigados e para estabelecer a base de escolha dos
métodos de melhoramento. A obtengdo de estimativas
de outros parametros genéticos, como coeficiente de
herdabilidade e de variagdo genética sdo consideradas
necessérias para avaliar a viabilidade de determinado
programa, além de orientar na adogdo da estratégia mais
eficiente de selecéo (Vencovsky [6] ).

O objetivo deste trabalho foi estimar par&metros
genéticos e fenotipicos em progénies de meios-irmaos
de acaizeiro para caracteres de producgdo de frutos, no
primeiro ano de frutificagdo, no Estado do Para.

Material e métodos

O estudo foi conduzido em é&rea de produtor do
municipio de Santa Izabel do Par, onde foi instalado
em o ensaio de progénies, em fevereiro de 2001, em
delineamento experimental de blocos ao acaso com
quatro repeticdes e parcelas lineares de cinco plantas,

sendo os tratamentos constituido por 25 progénies de meio-
irmdos selecionadas como promissoras para frutos, na
colecdo de germoplasma da Embrapa Amazénia Oriental.

As progénies foram avaliadas, no primeiro ano de
producdo de frutos, para oito caracteres: produgdo de
frutos planta/ano (PROD), nimero de cachos planta/ano
(NTC), nimero de meses em producdo por ano (NTM), peso
total de cacho (PTC), peso de frutos por cacho (PFC),
comprimento da rague por cacho (CRC), nimero de raquilas
por cacho (NRC), peso de cem frutos (PCF), e precocidade
de producéo (1° colheitade cacho naplanta).

Os dados obtidos foram submetidos a andlise de
variancia (ANOVA) com base no delineamento experimental
adotado, sendo estimados pardmetros genéticos e
fenotipicos. A ANOVA foi realizada com base nas médias
das progénies, devido ter ocorrido falha de plantas em
parcelas e, posteriormente foi transformada para plantas
individuais.

Resultados e discussao

A analise da varidncia revelou diferengas significativas a
1% de probabilidade pelo teste F para os caracteres de PTC,
PFC, NRC, CRC, PCF (Tabela 1), o que expressa a presenca
de variabilidade genética entre as progénies favoravel a
selecdo (Paiva et. al.; Carvahoet. a.l [7,8] ). Por tratar-se de
dados produtivos, os coeficientes de variacgo experimental
foram considerados baixos, o que evidencia boa preciséo
do ensaio (Scapim et. al. [9] ).

A variagdo genética entre foi menor que dentro de
progénies em todos os caracteres observados, indicando
que ha maior quantidade de variagcdo dentro das progénies
avaliadas (Tabela 2). Resultados semelhantes foram
encontrados por Ohashi & Kageyama [3] quando avaliaram
caracteres vegetativos em progénies de meios-irméaos dessa
pdmera Este padrdo de variagdo é compativel com o
apresentado por espécies de fecundacéo cruzada.

A varidncia genética aditiva variou de 0,03 (NTC) a
109333 (PCF), sendo de baxas magnitudes para os
caracteres: NTC, NTM, PFC, PTC, o que representa pouca
eXpressao na variancia genotipica entre progénies.

Os coeficientes de herdabilidades no sentido amplo
foram expressivos para os caracteres: PCF, CRC, NRC, PFC,
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PTC. Tais resultados indicam que a selegdo entre
progénies de meios-irméos deva ser mais eficiente que a
selecdo individual (Cavalhoet al [7] ).

Os coeficientes de variacdo fenotipica dentro de
progénies foram altos, exceto para o cardter de
produgdo, ressaltando, mais uma vez, que a
variabilidade fenotipica dentro de progénies foi bem
maior que entre progénies.
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Tabela 1: Resumo das andlises de variancia para caracteres de producao de frutos e de cachos avaliados em 25 progénies de meio-irm&os de

acaizeiro. Belém 2006.

Caracteres Quadrados M édios

Progénie Blocos Erro CV% Média
NTM (unid.) 1,0677 ™ 3,1370 0,9445 28,14 3,45
NTC (unid.) 1,7782"™ 6,3813 1,7432 30,58 4,32
PROD (Kg) 10,0734 ™ 39,9940 8,2002 38,93 7,36
PTC (Kg) 0,6040 ** 0,8049 0,1976 19,77 2,25
PFC (Kg) 0,4120 ** 0,4293 0,1312 21,71 1,67
NRC (unid) 166,5357** 216,0307 36,7887 7,16 84,66
CRC (cm) 47,9391** 28,1551 13,5919 8,49 43,41
PCF (g) 1290,9024 ** 370,3674 197,5934 8,94 157,3

ns: ndo significativo; ** significativo a 1 % de probabilidade pelo teste; NTM: nimero total de meses; NTC: numero total de cachos,
PROD: produtividade; PTC: peso total do cacho; PFC: peso de frutos por cachos NRC: numero de raquilas por cacho; CRC:

comprimento da raque por cacho; PCF: peso de cem frutos.



Tabela 2: Estimativas de parametros genéticos, fenotipicos e ambientais para caracteres de producgo de frutos de 25 progénies de

mel 0s-irmaos de agaizeiro:

Caracteres avaliados

Par ametros
NTM NTC PROD PTC PFC NRC CRC PCF
s 2,62 4,98 21,22 0,55 0,41 107,83 39,89 609,69
szp 0,03 0,01 0,47 0,11 0,07 32,44 8,59 273,33
s?, 0,31 0,54 3,09 0,06 0,03 10,80 3,98 50,66
Szf 0,27 0,44 2,52 0,15 0,10 41,63 11,98 322,72
sza 0,12 0,03 1,87 0,41 0,28 34,31 129,75 1093,33
h2 A 0,11 0,02 0,19 0,67 0,68 0,72 0,78 0,85
CVp% 5,09 2,16 0,09 14,16 15,87 6,75 6,73 10,51
CVdp% 46,88 51,67 0,01 32,89 38,31 14,55 12,26 15,70
CVi% 14,98 15,43 34,22 17,27 19,21 7,97 7,62 11,42
Cve% 16,24 17,05 23,87 11,38 10,81 4,59 3,88 4,52

Coeficiente de variancia genotipica dentro de progénies (S dz); Coeficiente de variancia genotipica entre progénies(s Zp); Coeficiente de

varidncia ambiental (s?); Coeficiente de variancia fenotipica (s%); Varidncia genética aditiva (s%,); Coeficiente de herdabilidade no
sentido amplo (h?A); Coeficiente de variagdo entre progénies (CVp%); Coeficiente de variagéo fenotipica dentro (CVdp%); coeficiente
de variagao fenotipica entre plantas (CV{%); Coeficiente de variagdo ambiental (CVe%).



