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CARACTERIZACAO DE FATORES GENETICOS EM DIFERENTES POPULACOES DE
ACAIZEIRO (Euterpe oleracea Mart.) POR MEIO DE MARCADORES RAPD.

OLIVEIRA, Emanuelly Melo del; OLIVEIRA, Maria do Socorro Paditha de’

O agaizeiro (Euterpe oleracea Mart.) é nativo da Amazdnia brasileira e se destaca pela producio de
um 1mportante alimento para as populacdes locais do Estado do Para e regido AmazOnica. As
populagdes naturais dessa palmeira ainda sdo as principais responsaveis pelo abastecimento do
mercado de frutos sendo necessana a analise de fatores genéticos que exercem influéncia sobre cada
populagdo. A caracterizagdo ¢ uma atividade primordial no que diz respeito a geragdo de
conhecimento sobre geragdes. Os marcadores RAPD fornecem um estudo direto do genétipo,
indicando vanabilidade populacional por detectarem diferencas em nivel de DNA. Este trabalho tem
por objetivo caracterizar populagdes de agaizeiro por meio de marcadores RAPD afim de detectar a
variabilidade populacional em nivel de DNA entre elas. Neste trabalho, estdo sendo estudadas trés
populagdes de agaizeiro: uma de Breves, outra de Sdo Sebastiao da Boa Vista e a cultivar melhorada
BRS-Par4. De cada populago foram coletados foliolos recém-abertos de 25 a 30 individuos para a
extragcdo do DNA gendmico. Apos a extracdo as 83 amostras de DNA foram quantificadas por dois
procedimentos: em agarose e em fluorimetro, para posterior diluigdo e uso em PCR modificado com
aplicagdo de primers RAPD. Pelo método de eletroforese em gel de agarose foram detectadas
concentragdes de DNA que variaram de 3 a 180ng, 20 a 120ng e de 0 a 200ng para Breves, Sio
Sebastido da Boa Vista e BRS Par4, respectivamente. No caso das quantificagdes feitas em fluorimetro
a varia¢do nas quantidades de DNA em cada populagao foi de 8,5 a 243,5ng para Breves, 11,5 a 250ng
para Sdo Sebastido da Boa Vista e de 8 a 335,5ng para a populacdo BRS Para Atualmente, esta sendo
feita a seleg@o de primers para tdentificar aqueles que geraram maior polimorfismo. Os primers mais
polimorficos devem ser aplicados nas 83 amostras para quantificar a variabilidade intra e
interpolulacional.
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