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= ums INTRODUÇÃO io =] Ni RESULTADOS EDISCUSSÃO. . E
A variedade Pinus carbaea Morelet var. caribaea apresenta um fuste Tabela 2. Resultados das estimativas dos A herdabilidade individual

tetilineo, com galhos finos e numerosos. Ê originária de Cuba, ocorrendo entre do peito (OA RA e gámero à qlura ao nivel restrito foi 5 % para
as lalitudes 21º 40' N e 22º 50' N, em altitudes variando de 45 a 355 m var. canibaea com 18 anos. Selviria, MS, 2007 o caráter DAP (Tabela 2). O

(Shimizu, Sebbenn, 2008). Uma das caracteristicas do P. canbaea variedade Parâmetros DAP coeficiente de variação
caribaea é a produção precoce de madeira adulta. Esta inicia após os quatros genéticos genética aditiva individual foi

primeiros anos, enquanto em outras espécies de pinus ocorre mais tardiamente hó 0,05 (0,034) de 3,83 %, superior ao
(Shimizu, Sebbenn, 2008). hn; 0,06 coeficiente de variação
Emi Re tatanos veres as ESC] c, 0,13 genotipica entre progênies

OBJETIVO TT | hã 0,12 (1.82 “%) confirmando a
O presente trabalho tem como objetivos estimar os componentes de f 0,33 existência de pouca

variância e os parâmetros de predição dos valores genéticos, com base no bh, 0,05 variabilidade genética para
caráter DAP, para selecionar progênies superiores de P. caribaea var. canbaea CV, (%) 3.63 o caráter na população.
para a implantação de pomares de sementes por mudas e clonal. evo (%) 1,82

á 99 :

Co RS ODOS * TN . CVe (%) 871
E Cv, 0,20

Um teste de progênies de polinização livre de P canbaea var. canbaea foi PEV 0,22
instalado no periodo de 20 a 22/02/1989, na Fazenda de Ensino, Pesquisa e SEP 0,47
Extensão da Faculdade de Engenharia de Ilha Solteira - UNESP, localizada no m 27,78
município de Selviria-MS. Merdabudado individual no sentdo resto ( 2), herdadudado

O delineamento experimental utilizado foi o de blocos casualizados, no Ridamiárdo danos Geno ds pato FERNpn
esquema em látice 10 x 10, triplo, com uma testemunha comercial e 99 eregônia (ho Lenelerenta do ençiço doa tetas da sea
progênies de polinização livre provenientes do CCGMPT. As parcelas foram endica ativa matvdual (EV, gendliica erbm progéivea ICV5).
lineares com dez plantas, no espaçamento de 3x3 m e em três repetições. As anda dio VoTeto «das cale ipnipasao
mudas das progênies foram produzidas na Companhia Agro-florestal “Monte progêna, assumindo sobrevivência completa (PEV). dosvio padrão du

Alegre” - CAFMA, alual Duratex S.A., em Agudos-SP. Aos 14,3 anos após o nonoton o 7
db» Prego LER) Co mit! peial

plantio foi realizado um desbaste de 50% de intensidade de seleção dentro de Tabela 3. Ganho genético (G,), média da
progênies, em todo o experimento, tendo por base a aplicação do Índice multi- população selecionada (M), número de A seleção de somente 20
efeitos, deixando-se cinco plantas por parcela. Quatro anos após o desbaste progênies selecionadas (N,), numero médio de

b DAP
rocedeu-se a avaliação do diâmetro à altura do peito (DAP) de todas as Dora errors nádes. Dot DrOgeNO fo) E

p tamanho efetivo da população (Nç) em função fornece maior ganho
árvores remanescentes (n= 5 plantas/parcela). do número de árvores selecionadas (N), Indice (2,3%), mas o menor valor

As estimativas dos parâmetros genéticos foram obtidas pelo método de diversidade genética (D). de tamanho efetivo € Indico
REMUBLUP (máxima verossimilhança restrita/melhor predição linear não N G% Média N K No D de diversidade genêtica.
viciada), empregando-se o software genético-ostalistico SELEGEN- 20 233 2851 17 1,18 19,15 0,16 observa-se, que na
REMLIBLUP, desenvolvido por Resende (2007). Como se pretende efetuar um 40 1.99 2843 31 1,29 35,91 0.28  cojoção de 70 a BO árvores

novo desbaste, aplicou-se várias intensidades de seleção, visando formar um 50 1,90 2841 37 1,35 44,20 033 Gs valores destes
pomar de sementes por mudas, com maior diversidade, e um pomar de 60 1,68 28,35 40 1,50 51.38 0,36 parametros triplicam e o
sementes clonal. 70 1,77 28,37 44 1,59 58,99 0,41 ganho genético não diminui

80 1,71 28,36 50 1,60 67,33 0,46 na mesma proporção.P

= RESULTADOS E DISCUSSÃO 891 0,37 27,97 99 9,00 297,00 1,00.
Tabela 1. Resullados da análise de deviance entre

! CONCLUSÕES
-

progênies para DAP de Pinus caribaca var. caribaea aos asa:

r-

i ú O eleito de e A variabilidade genética para o caráter DAP apresentou baixa18 anos de idade. Selviria, E progênies não expressividade entre progênies do P canbaea var. caribaca.
cm à a seg ca

Efeito
fem)

Coof
foi significativo. » Há variabilidade genética significativa entre plantas dentro de progênies de
Já o efeito de P caribaea var. caribaea, para o caráter DAP, o que possibilitará a continuação

á Ç

parcela, plantas de um programa de melhoramento para esta população.

dentro de
progênies, e seu

Deviance LRT Comp. Var.
Determinação

Progênie 5687.736 0,50"* c= 10197" h,=0,059
Parcela 5717,725 30,48" ojz 2,552”  ci=013"

» Para estabelecer um pomar de sementes por mudas a melhor opção seria
selecionar no máximo três plantas por progênies. Para implantação de um
pomar de sementes clonal deve-se aplicar uma intensidade de seleção de 5 %

Residuo - Si= 157295 c!=0,82 respectivo entre e dentro de progênies, para obter 80 genótipos superiores.

Modelo 5687.241 51000 ne NCIAS BIBLIOGRÁFICAS
sQ M terminação RESENDE M.DV. -REMUBLUP: Sistema estatístico e seleção genética

228.935 114,4676 (13 So) foram computadonzada via modelos Imeares mistos. Colombo: Embrapa Fiorestas,
(bloco) (Bloco) 2007 359significativos.Qui quadrado Lste'ado pura os eiveis do regr.fcência co Sw o 1a 6 84 0 6.63. respertvamerio SHIMIZOS JY: SEBBENN, AM. Espécies de ginus na silvicullura brasileira. In

SEMIZU, J.Y. Pinus na silvicultura brasileira. Embrapa Florestas, v.1, 2008. p.49-

iodo A “ENdr Ministério d.Emipo aguiar BU raPxensias GOVERNO PEDLRAL


