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POLIMORFISMO DE GENES METABOLIZADORES
DE XENOBIOTICOS NA POPULACAO
BRASILEIRA. Andréa Regina Baptista RossitP’C &
Nivea Dulce Tedeschi Conforti Froes. Laboratério de
Epidemiologia Molecular e Mutagénese (IBILCE -
UNESP - Sao José do Rio Preto - SP).

Encontra-se estabelecida a existéncia de considerdvel variagio na
populagdo humana quanto a produgio de gnzlmas que ativam a
formagdo de metabdlitos eletrofilicos ou que catalisam a
destoxificacio de carcinbgenos. Os distiirbios no balango entre
ativagio e destoxificagio podem explicar as variagdes individuais
em resposta a exposi¢io carcinogénica. O presente trabalho tem
como objetivo a identificagdo do polimorfismo na populagio
brasileirados genes CYP2E]-Pstl do citocromo P450 e das glutatizo-
S-transferases (GSTs) GSTTI e GSTM1, por considerar ser esse
um passo inicial nacstimativade riscos em subgrupos da populago
brasileira expostos a agentes xenobidticos. Para tanto, 0 DNA foi
isolado a partir do sangue periférico de 188 individuos e submetido
areagio de PCR multiplex (GSTs) ou ao PCR-RFLP (CYP2EI).A
freqiiéncia de gendtipos nulos obtida para GSTT1 e M1 foi de 26,3
€45,3%, respectivamente, enquanto a freqiiéncia do alelo mutante
CYP2E1*c2 foi 0,10. A origem étnica da populagdo brasileira €
heterogénea e composta por imigrantes Europeus, Africanos,
Asidticos e por populagdes indigenas. As freqiiéncias do genétipo
nulo para as GST's sdo similares aquelas ji descritas em outras
populagdes, enquanto a freqiiéncia do alelo CYP2EI*c2 tem
diferenca estatisticamente significativa quando comparada a
populagdo japonesa. Esses e outros dados, contribuirdo para a
otimizagdo de programas de prevengdo do cincer através da
epidemiologia molecular.
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DESEQUILIBRIO CITONUCLEAR ENTRE
MDH-1 E PGM-1 E PADROES DE RESTRICAO
GERADOS POR NUCLEASES EM LOCOS
MITOCONDRIAIS DE Apis mellifera. Rogério
Oliveira Souza, Marco Antonio Del Lama &

Ademilson E. E. Soares. Departamento de Genética
e Evolucao (UFSCar, Sao Carlos, SP).

Este trabalho objetiva verificar a ocorréncia de desequilibrio
citonuclear entre marcadores nucleares (Mdh-1 e Pgm-I) e
marcadores mitocondriais (o sitio Hincll no loco COI, e os
sitios Xbal e Dral na regido intergénica COI-COII) em abelhas
provenientes das diferentes regides do Chile. Este pais tem sua
apicultura baseada em abelhas de origem Européia, mormente
Apis mellifera mellifera e Apis mellifera ligustica. Os fen6tipos
de Mdh e Pgm foram determinados em extratos de térax de
operdrias adultas através de eletroforese em gel de amido. Os
genes mitocondriais foram amplificados via PCR, seguindo-se
adigesto pelas nucleases respectivas e os produtos desta foram
visualizados em géis de agarose corados com brometo de etideo
ou em géis de poliacrilamida corados com prata. Resultados
preliminares apontam para a ocorréncia de, pelo menos, oito
mitétipos diferentes nas amostras analisadas para o sitio Dral,
dos quais quatro descritos anteriormente. Os achados referentes
aos sitios Xbal e Hincll indicam que as coldnias apresentam
um mit6tipo ligustica ou mellifera em proporgdes semelhantes.
Estes achados permitirdo verificar, além do possivel
desequilibrio citonuclear, se estd ocorrendo uma distribuicdo
latitudinal destes fenétipos ao longo do pais, caracterizando,
assim, um gradiente produzido por fatores do ambiente.
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ESTRUTURA SOCIOGENETICA DAS COLONIAS
DE Polistes versicolor  H-YMENOPTERA: VESPIDAE).
Caroline Vivian Gruber® & Marco Antonio Del Lama.
Departamento de Genética e Evolucio (Universidade
Federal de Sao Carlos, Sao Carlos, SP).

Este trabalho foi proposto com o objetivo de responder
as questdes: a) fémeas ndo aparentadas se associam para
fundar as colonias de Polistes versicolor? b) em ninhos
com 4reas de postura discretamente distribuidas, ocorre
poliginia e territorialidade? A resposta a estas questes
foi procurada através da utilizagio de onze mgrcadores
bioquimicos (Est-1, Est-2, Sod-1, Sod-2, PepA , Pgm-1,
Pgm-2, Lap-4, Adh, a-Gpdh e b-Hbdh) estabelecidos nesta
espécie através de eletroforese em gel de amido. Estes
locos apresentaram niveis de heterozigosidade muito
varidveis, refletidos pela propor¢do de colnias que
apresentaram estas variantes genéticas. Alguns destes
marcadores foram observados em ninhos de uma tnica
drea, constituindo-se em polimorfismos privados e
indicando um baixo fluxo génico entre as colonias
amestradas. A andlise das segregagdes fenotipicas para os
diferentes locos sugerem fortemente a ocorréncia de
poliginia. Trés entre quinze ninhos analisados apresentavam
posturas discretamente distribuidas, nestes, as segregagoes
fenotipicas observadas em pupas ndo forneceram suporte
adicional para a ocorréncia de territorialidade em Polistes
versicolor. Nos ninhos de fundagdo, os fenétipos
observados nas diferentes fémeas sugerem a presenga de
uma fémea ndo aparentada entre as associadas.
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TENDENCIA GENETICA DOS PESOS AOS 205
DIAS DE IDADE DE BOVINOS DA RACA
NELORE NO MATO GROSSO DO SUL. Paulo B.
Ferraz Filho (UFMS), Julio César de Souza (UFPR),
Luiz Otdvio Campos da Silva (EMIBRAPA), Mauricio
Mello de Alencar (EMBRAPA), Kepler Euclides Filho
(EMBRAPA), Luciana Fernandes (UFMS)

Considerando a importancia do melhoramento genético para
apecudria de corte nacional, torna-se evidente a necessidade
ndo s6 de implementacdo de bons programas de selegdo,
mas também fica clara a importancia de se monitorar os
progressos que vém sendo obtidos pela sua implementagio
para que se possa, eventualmente, proceder ajustes. Assim,
este estudo foi conduzido com o objetivo de estimar as
mudangas genéticas, fenotipicas e ambientais sobre o peso
aos 205 dias de idade (P205) de 17241 bovinos da raga
Nelore, nascidos entre 1978 e 1994 na regizo Campo Grande
- Dourados. Utilizou-se o método do uso repetido de touros

em anos sucessivos, com o uso de coeficientes de regressdo

lineares das médias anuais dos P205 em fungdo do ano de
nascimento dos bezerros obtidos pelo método dos quadrados
minimos a partir de dois modelos estatisticos: um deles,

incluindo apenas efeitos fixos de ano, més de nascimento,

sexo, fazenda e idade da vaca ao parto e o outro, mantendo

o mesmo efeito fixo mais o efeito aleatério de touro. Os

rebanhos analisados tiveram as mudangas: fenotiplca anual
" de -0,022 kg/ano, a genética estimada foi de -0,187 kg/ano e
a mudanga de ambiente estimada foi de 0,165 kg/ano. As
tendéncias genéticas indicam a necessidade de algum tipo
de selegio. PALAVRAS CHAVES: gado de corte; Nelore;
tendéncia genética. .




