formacao dos 6rgaos cordotonais no sistema nervoso pe-
riférico, destacando a importancia do gene na formacio
do sistema nervoso em Drosophila melanogaster. ORGAO

FINANCIADOR: CNPq.

GMAO036 - ESTUDO DA VARIABILIDADE DO ELEMEN-

TO TRANSPONIVEL P EM POPULACOES NATURAIS DE
DROSOPHILA WILLISTONI. SASS!, A. K.; ROHDE, C.:
HEREDIA, F. e VALEN IE, V. L. S. Departamento de Gené-
tica, Instituto de Biociéncias, UFRGS, Porto Alegre/RS.
rohde@if.ufrgs.br

Elementos transponiveis (ou TEs) sdo seqiiéncias de DNA
capazes de mudar sua localizagao no genoma de seus
hospedeiros. Estima-se que pelo menos 14% do genoma
de Drosophila seja composto por diferentes familias de
TEs. Devido a sua capacidade replicativa, os TEs repre-
sentam uma grande fonte de instabilidade genémica, es-
tando sujeitos a diferentes pressdes seletivas. No género
Drosophila, as analises tém demonstrado que sua pre-
senca pode nao estar diretamente relacionada com a
filogenia das espécies que os portam, provavelmente
como resultado de transferéncia horizontal (transferén-
cia entre duas diferentes espécies). Um dos casos mais
bem estudados é o do elemento P de Drosophila
melanogaster, sendo D. willistoni a provavel espécie do-
adora. A seqiiéncia de P entre estas duas espécies é prati-
camente idéntica (a diferenga é de apenas uma base);
entretanto, pouco se conhece sobre a distribuicdo de P
em D. willistoni, ao contrario de D. melanogaster. Nosso
objetivo é conhecer melhor o padrao gendmico das in-
sercdes de P em D. willistoni através da técnica de
Southern blot. Para tanto, estao sendo caracterizadas 15
populagdes naturais de D. willistoni de diferentes locais
geograficos. Os resultados obtidos apés clivagem com a
enzima de restricao Avall indicam que as populagdes es-
tudadas apresentam seqiiéncias completas e deletadas de
P. O niimero de cépias do elemento, gerados a partir da
clivagem com a enzima Xhol, variou de 3 a 6 cpias en-
tre as populagdes. Além disso, o padrio semelhante de
bandas obtido sugere que alguns sitios de restri¢do pare-
cem ser compartithados pelas diferentes populagées, de
forma que a variagio interpopulacional parece diminuir
quanto maior a proximidade geografica entre as popula-
¢oes. Financiamento: CNPq, FINEP, FAPERGS e
PROPESQ-UFRGS.

GMAO037 - EXPRESSION AND CHARACTERIZATION OF
A B-GLUCOSIDASE FROM FERVIDOBACTERIUM SP.
FUSED TO THE GREEN FLUORESCENT PROTEIN. LIMA,
A. O. 5.4 DAVIS, D. £.2; SULLIVAN, R.%; YERNOOL, D.
A.%; PIZZIRANI-KLEINER, A. A.'; EVELEIGH, D. E.2 'Dept.

SP, Brazil. ¢Dept. oi Biochemistry and Microbiology, Cook
College, Rutgers University, New Brunswick-NJ, USA.
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: ﬂMnnaﬁ.,u|g.e‘a|,gJ MICROSSATELITES MA ESPE-
4 CIE DROSOPHILA SP. D (GRUPO REPLETA, CLUSTER
' BUZZATI). MACHADO, L. P. B.; MANFRIN, M. H. E
NE, F. M. Departamento de Genética -|FMRP/USP. Ri-

ifdo Preto-S.P. E-MAIL: lupaes@rgm.fmrp.usp.br

| Osmicrossatélites sdo classes de marcadores de DNA que
- $Wolvem um namero variavel de repetigdes em tandem
3 las pares de bases. Entre os marcadores de DNA, a
' ,"ar?éljSe de microssatélites vem se mostrando uma ferra-
; 'Wenta impnrtante para estudos populacipnais. G objeti-

" deste trabalho foi detectar sequiéncias de microssatéli-
91& Mo genoma de Drosophila sp. D (anteriormente D.

serido “Tipo D”) para anélises populacionais. Foi extrai-
do o DNAtotal de 40 individuos da linhagem H8#P4 (Ser-
rana-SP). Em seguida, o DNA foi tratado com enzimas de
restricdo RSA i, Hae Il e a combinacdo Alu | + RSA |. Os
fragmentos de 300 a 500 pb foram recortados apss PAGE
a 5%, ligados ao plasmideo pUC 18 Sma |, e d¢lonados
em bactérias XL.ICC e DH5a. Foram obtidas 17 colénias
de bactérias que continham plasmideos com ingertos de
DNA; 15 insertos foram resultantes do tratamentoido DNA
total com a combinacdo de enzimas Alu | + RSA 1, e 2
resultantes do tratamento com Hae Ill. Os plasmideos com
insertos de DNA foram purificados e submetidos a
seqienciamento automatico. Foram encontrados 12 loci
de microssatélites, sendo 2 microssatélites perfeitos,
CA,, e TA;, e 10 microssatélites imperfeitos, 0s|2 maio-
res encontrados foram TA ,-TG-TA,,-GAA-TA,TT-TA, -
TT-TA5-AA-TA,, e GT,,,-AT-GT,,-GACT-GT,,,. Esses resul-
tados estdo de acordo com outros trabalhos que verifica-
ram que os microssatélites dinucleotideos sao
gos. A técnica de digestdo de DNA com enzimap de res-
tricdo seguida de clonagem mostrou-se eficaz na detecgio
de loci de microssatélites. A combinagdo de enzimas,
neste caso, mostrou-se mais eficiente para clonagem dos
fragmentos de DNA, do que a agdo individual das
enzimas. Oligonucleotideos foram desenhados|para os
loci de microssatélites encontrados. A analise |de dois
desses loci, a partir de isolamento e amplificagag através
de PCR, foi feita em gel denaturante de poliacrilamida a
6% corado com prata. Os individuos de 5 populagdes
naturais da espécie Drosophila sp. D analisados apresen-
taram bandas de aproximadamente 300 pb, apenas uma
populagao, de uma drea de contato entre as espégies Dro-
sophila sp. D e D. serido, apresentou uma barjda com
cerca de 250 pb. A amplificagdo do DNA de outra popu-
lagao apresentou duas bandas, uma com cerca de 200
pb, e outra com aproximadamente 300 pb. Apoip Finan-
ceiro: CAPES, FAPESP, CNPq, FINEP e USP.

GMA040 - DISTRIBUICAO GEOGRAFICA DO|NUME-
RO DE COPIAS E INTEGRIDADE DOS ELEMENTOS P
EM POPULACOES BRASILEIRAS DE DROSOPHILA
MELANOGASTER. RUIZ, M. T.1,
CARARETO, C. M.A.'. 'Depto de Biologia — Laboratdrio
de Evolucao Molecular de Insetos. 2Depto da Cigncia da
Computagio, IBILCE-UNESP, Sao José do Rio Preto. e-
mail: mari@bio.ibilce.unesp.br

O sistema P-M de disgenesia hibrida mostra pronunciada
variagdo geografica em populagdes naturais de Droso-
phila melanogaster. Foram estudadas neste trabalho li-
nhagens brasileiras procedentes de diferentes regides ge-
ogréficas, classificadas fenotipicamente como P modera-
das (MA, PI, MG e SP), Q (PR, RS,, RS,) e M’(SC)), com o
obietivo de verificar a integridade e o nimero ge copias
dos eiementos P nestas linhagens. 'O namero de Cof as
foi avaliado através de analise de Southern pelajdigestao
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