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Investigacao do polimorfismo K232A
do gene dgat] em ragas de Bos indicus
e seus cruzamentos

Um QTL para quantidade de gordura no leite em bovinos foi mapeado 2 um intervalo de 3 centimorgans do
cromossomo 14, no qual o gene dgat1(diacilglicerol aciltransferase) foi mapeado (Riquet et al.,PNAS,1999).
Este gene catalisa a (ltima reagdo na sintese de triglicerideos — o principal constituinte da gordura de depésito
e do leite. Unindo informagdes da sua fungdo biolégica as informagdes de mapeamento, dgatl passou a ser
sugerido como gene candidato funcional e posicional para conteddo de gordura no leite. Um polimorfismo
descrito no exon VIII do gene, que ocasiona uma substitui¢do de um residuo de lisina por alanina (K232A),
apresentou correlagdo com contetdo e porcentagem de gordura no leite em populagSes de ragas taurinas

leiteiras, chegando a representar 30% da variagio fenotipica. Por seu papel na sintese de gordura de depésito,

dgat] também foi proposto como candidato a associagdo com deposigdo de gordura intramuscular (marmoreio),
uma caracteristica de interesse em gado de corte por estar relacionada & maciez e palatabilidade da carne. O
efeito desse polimorfismo sobre deposigio de gordura no leite e na carne foi investigado em poucas ragas, todas

taurinas. O tnico dado disponivel para B. indicus se refere i ndo observagdo do alelo alanina em animais testados
(Winter, PNAS, 2002). Visando descrever as freqiiéncias alélicas deste polimorfismo em racas de B. indicus e

|

em outras ragas criadas no Brasil, iniciamos a genotipagem de individuos das ragas Gir leiteiro, Nelore e seus
cruzamentos com as ragas Angus e Canchim. A genotipagem foi feita por inspecio de seqiiéncias de fragmentos,
—1  contendo o polimorfismo K232A, amplificados por PCR a partir de DNA gendmico. Dos 15 animais Nelore

ey

analisados, todos sio homozigotos para o alelo lisina, em concordincia com a literatura que sugere este como

o alelo ancestral e supde que a ocorréncia da mutagdo em B. taurus tenha sido posterior a diferenciacio entre
~——tawrus e indicus. Os animais F1 provenientes do cruzamento de touros Angus e Canchim com fémeas Nelore
apresentaram alta heterozigosidade, 0,88 e 0,86, respectivamente, sugerindo alta freqiiéncia do alelo alanina
nos animais das ragas Angus e Canchim utilizados nos cruzamentos. Nas 84 vacas Gir genotipadas, apenas
7% sio heterozigotas para o polimorfismo K232A. As demais sdo homozigotas para o alelo lisina, o que
| representa uma freqliéncia alélica de 0,96. A baixa freqiiéncia do alelo alanina pode indicar que a hipétese de
fixagdo do alelo lisina em B. indicus ndo esteja correta ou ainda que a presenga deste alelo na raga Gir Leiteiro
possa estar associada a algum cruzamento de um ancestral com B. taurus, durante o seu processo de selegio e
melhoramento. Pretende-se aumentar o niimero de animais genotipados e, com dados fenotipicos para leite e
corte, fazer estudos de associagdo do polimorfismo K232A com estas caracteristicas.
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