Resumos do 51° Congresso Brasileiro de Genética * 7 a 10 de setembro de 2005
Hotel Monte Real ® Aguas de Lindéia * Sao Paulo * Brasil
www.sbg.org.br - ISBN 85-89109-05-4

luciana@cppse.embrapa.br

308 taurus, microssatélite, diversidade, distancia genética
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Caracteriza¢ao molecular de bovinos
cruzados Y2 Angus V2 Nelore

e 152 Canchim %2 Nelore

Os cruzamentos entre racas de bovinos tém sido uma alternativa para a exploragio de caracteristicas de
produgdo e qualidade da carne de ragas de Bos taurus especializadas e da adaptagio aos trépicos de ragas
de Bos indicus. A raga de bovinos Aberdeen Angus tem sido utilizada em cruzamentos com Nelore,
particularmente por suas caracteristicas favoraveis de qualidade da carne, além de boa fertilidade,
longevidade, precocidade, rusticidade e facilidade de parto. A raga Canchim, constituida por 5/8 Charolés
e 3/8 Zebu, apresenta-se como excelente alternativa para cruzamentos pois permite a utilizagdao de
touros em monta natural em regime de pastagens. No presente trabalho, produtos do cruzamento de
touros Aberdeen Angus (TA) e Canchim (RC) com fémeas da raga Nelore foram caracterizados quanto
a cinco marcadores microssatélites. Os marcadores foram amplificados a partir de 50 ng de DNA
gendmico e analisados em um seqiienciador ABI Prism 3100 Avant (Applied Biosystems). Os alelos
foram identificados pelo programa Genotyper (Applied Biosystems), a partir do que foram estimadas
as freqiiéncias alélicas, heterozigosidade, diversidade génica, contetido de informagdo polimériica pelo
software Cervus e a distincia genética de Nei(1972), utilizando o software NTSYS PC. O namero
de alelos variou de 2 a 17, com média de 8,2 nos animais TA e 9,8 nos animais RC. As médias de
heterozigosidade foram de 0,7472 e 0,695 para os animais TA e RC, respectivamente. As médias de
diversidade génica foram de 0,756 e 0,6268, na mesma ordem, sugerindo. A distincia genética entre
as duas populagdes foi de 0,2273. Essa distincia é compardvel a distdncia observada entre os grupos
Bos taurus e Bos indicus e deve refletir a distdncia entre os touros das ragas Aberdeen Angus e Canchim,

uma vez que nas duas populagdes, a raga materna foi a mesma. ll
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