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RESUMO

0 objetivo neste estudo foi avaliar o efeito de diferentes informagdes a priori {P), tamanhos de cadeia (C), burn-in (B)
¢ thinning (T) sobre os valores genéticos aditivos diretos e maternos na avaliagdo de caracteristicas categoricas. Foram
simulados rebanhos com 40 touros e 1.200 fémeas, acasalados aleatoriamente, acompanhados por 20 anos, e gerados
efeitos aditivos direto e materno e de ambiente permanente materno. Foram geradas duas repetiges de cada combi-
nacéo P x Cx B x T, os componentes de (co)variancia e os valores genéticos foram estimados por inferéncia bayesiana e
obtida a correlagéo de Pearson entre os valores genéticos estimados e os verdadeiros dentro de cada categoria animal.
Os valores de herdabilidade direta (h%a) e materna (h?m) foram subestimados para todas as andlises. Houve efeito da
interagio C x B e C x T para a convergéncia da ha, para a h?m foi encontrado efeito de C. Para todas as categorias houve
efeito de C x B x T, néo tendo sido encontrado efeito da priori sobre as correlages.
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INTRODUGAO

Nos programas de avaliagdo genética de bovinos de corte no Brasil, varias caracteristicas so avaliadas por meio de
escores (estrutura, precocidade, etc.), para os quais s&o atribuidas notas (escores) que tém natureza discreta. H& alguns
anos a metodologia bayesiana comegou a ser utilizada na obtengdo de estimativas dos componentes de varidncia e
valores genéticos dos animais. Os softwares usados permitem utilizar diferentes critérios para a retirada de amostras da
cadeia de Marcov.

Os objetivos neste estudo foram de explorar o efeito de diferentes critérios (priori, cadeia, bun-in e thinning) para a toma-
da de amostras da cadeia de Marcov sobre os valores genéticos aditivos diretos e maternos estimados na avaliagao de
Caracteristicas categéricas.

MATERIAL E METODOS

Os dados foram gerados por meio de simulag@o a partir de um rebanho com 40 touros e 1.200 fémeas, acasalados alea-
toriamente, acompanhados por 20 anos. Foram gerados efeitos aditivo direto, aditivo materno e de ambiente permanente
Mmaterno. Foram geradas informagdes de grupos de manejo utilizadas para a formag&o dos grupos de contemporaneos.
Foi tam‘bém gerado, para cada bezerro, o efeito da idade de sua mae ao parto, gue juntamente com os demais efeitos e
um erro aleatério independente, foi combinado para formar o valor fenotipico do animal na escala subjacente. Os valores
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para a-simulagdo foram; herdabilidade aditiva [va) = 0,25, herdabilidade matama {(h*m) = 0,09; efeilo de ambiente perma: | i
nenta materno = 0,08 comrelacio dos eleilos adiivos direto e matema = 4,20, vanancia de grupo de contemporiineos= 48 54 2 0,0

0,16, e adisirbuigio de fregléncia dos dados fol nomal
Os componentes de (colvaridncia e os valores genélicos foram eslimados por inferdncia bayesiana, ulilizando-se o pro-

grama computagional MTGSAM (Van Tassel & Van Vieck, 1895), Foi ufiizado modelo linear completo, CON Chﬁ
Para as andfises foram lesladas duas informagbes & prior sendo a primeira comespondente a 50% a menos do valar : _ i
verdadeiro @ a segunda de 100% superior a0 valor vetdadein e assuminde distibuigdes *lat”. As cadeias (C) :asmgl £ Para este o

. desempenhios

foram classificadas em grande (G), média (M) e pequena (P) de 700 000, 300.000 & 50.000 dolos, respectivamene, O
descarte amastral (bum-in - B) fol definido em 40, 15 & 5% do tlamanho lotal da cadeia resultando em bum-in grandé;
médio e pequent, respectivamente. O intervalo de retirada-de amesira (thinning — T) foi calculado. para amostrar emin: b
lervalos grande, miédio e pequeno que corresponderam a 0,1%:; 1,0% & 10% do lamanho total da cadeia. Foram lastadas

sotire 05 VK

iodas as combinacdes de priori x cadeia x burm-in £ thinning com duas repetiches cada, As convergéncias das cadeias # EIBLIG@_&
foram verificadas pelo teste de Geweke, Pasa andkse da convergéncia das cadeias foi alribuida nola um (sucesso) para 2 ;
as cadelas que convergiram e nota zero (fracasso) para as que nBo convergiram, Obiidos os valoes gendlicos esbimados, o CADE NM-I’(FT!

5ok f | oy
foi calculada para cada repelicio a comelacio de Pearson entre o5 valores genslicos estimados @ os verdadeiros, dentre pentasde

de cada categona-animal (fouro, vaca @ produta). 1'.|

RESULTADOS E DISCUSSAD

s valores estimados para h'a & h'm foram subestimados para lodas as andlises consideradas, concordando com Car-
neira Junior et al (2005), Foi encontrado efeito dainteragio C 28 e C x T para & convergéncia da cadela da h'a. Paraa .
cadeia da hm fol enconirado efetto de C. Observa-se, na Tabela 1, em que as madias estmadas para a convergdnciada
h'apara Cx Be Cx T, emgue o maior nimern de cadefas ndo convergidas fol oblido na-combinatio CIG) x B(M) & CIP) E:
x T(P), Para a convergéncia da cadeia da h'm, as cadeias G e M ndo foram diferantes entre si, mas foram supenores 4
cadeta P. Os demais efeitos e interagdes nao foram significalivos sobre as herdabilidades

Tabelal. Médias estimadas para a convergéncia da herdabdidade aditiva direla para as interagdes cadeia x bum-ina £
cadeia x thinning i

Bum-in

Cadeia’ .
G 1,00 0,67 1,00% 083 1.00% O
M oo TR S R R L I
N TT08I%  100%  0m% 100 1,00 0.67% B
E
Ledras mindsouas na linha @ maniscuias na coluna Mumenos seguidos de lebres muais ndo diderem enire sl 'G = grande; W = méda; P = pequena 3 )
|
Para a correlacao dos valoras ganelicos estimados e o5 verdadeires as analises ndo convergidas foram desconsideradas
Para iodas as categgaas (louro, vaca e produla) houve efeilo de interagdo de C x B x T, nio lendo sido encontrado efeilo f -
da informagio a prign sobre as comelapdes, Cameirg Jursar el &), (2005) relataram que o conhecimanto a prior tende a I
pander a u'npar!éncialmla!iva com o aumenio de dados considerados. Cadena-Meneses el al. (2002) obsarvaram influén- ‘:
cia da amanho do bum-in em estimalivas provenientes de cadeias pequenas (1.100 ciclos), no enlanto, quando ¢ numerno i .
geciclos foi superior esse efeito deiiou de ser significative .- ':;:.
Embora a interacdo C x B x T lanha sido significativa, esta nfo fol analisada individualmente, visto que as diferencas 4 ":;‘:‘.

N

eslimadas estao a parli da quana casa decimal o que loma estas diferencas imelevantes em termos praticos, As médias- ‘-
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*

s estimados para as correlagdes entre os efeitos aditivos diretos de touro, vaca e bezerro foram 0.87 £ 0,0000167;
:0,000031 e 0,61 £ 0,0000124, respectivamente.

ste conjunto de dados, a informagéo a priori ndo foi relevante e as cadeias pequenas apresentarant os piores
ienhos. No entanto, depois de convergidas, cadeia, burn-in e thinning néo proporcionaram incrementos relevantes
5 valores estimados.
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