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Efeito da calagem do solo de cerrado na estrutura de comunidades bacterianas e flingicas
presentes na rizosfera de linhagens de milho €ea mays l.) sensiveis e tolerantes ao aluminio
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Resumo:

A pratica agricola conhecida como “calagem” (adigéo de calcario ao solo) pode prevenir a toxicidade do aluminio
e melhorar a produgdo agricola em solos acidos. Algumas linhagens de milho apresentam tolerancia ao aluminio
toxico, e a exsudagéo de acidos organicos pelas raizes tem sido descrita como um importante mecanismo
envolvido nesta tolerancia. Entretanto, ndo ha informagdes sobre o impacto da pratica da calagem sobre a
estrutura de comunidades bacterianas ou flingicas em solo de cerrado, nem se ha diferengas entre as
comunidades microbianas das rizosferas de linhagens de milho (Zea mays L.) sensiveis e tolerantes ao aluminio.
Neste estudo foram avaliados os efeitos da calagem sobre a estrutura das comunidades bacterianas e flingicas
presentes no solo de cerrado e na rizosfera de linhagens de milho sensiveis e tolerantes ao aluminio, através da
abordagem de PCR-DGGE, 30 e 90 dias apoés o plantio. Os perfis de DGGE obtidos mostraram que as
comunidades bacterianas presentes nas rizosferas foram mais afetadas pela condigéo do solo (estresse por
aluminio) do que pela linhagem de milho (sensivel ou tolerante ao aluminio). Algumas diferengas também foram
observadas entre os tempos de amostragem, 30 e 90 dias ap6s o plantio, principalmente em populagdes de
Actinobacteria. Por outro lado, os perfis de DGGE das comunidades fungicas das rizosferas mostraram que essas
foram pouco afetadas tanto pela calagem, como pelo efeito rizosfera das diferentes linhagens de milho estudadas.
Somente poucas diferengas foram observadas nas comunidades flingicas durante o desenvolvimento das plantas
quando comparado com as comunidades bacterianas. A clonagem e o sequenciamento de fragmentos do 16S
rDNA (bandas retiradas dos géis de DGGE das comunidades bacterianas dos solos nao-rizosféricos) revelaram
que populagdes de Actinomycetales e Rhizobiales estavam entre os ribotipos predominantes.






