® 4

ANALISE DE RFLP DA TOLERANCIA A TOXIDEZ DO ALUMINIO EM MILHO.
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Linhagens de milho tolerantes (19, 53 e 57) e suscetiveis (15,
16, 699 e 1327) ao Al foram cruzadas, obtendo-se o0s seguintes
cruzamentos: 57 x 1327, 57 x 699, 53 x 16, 53 x 15 e 19 x 1327.
Avaliou-se a resisténcia ao Al dos parentais, dos Fl1 e de 300
individuos F2 de cada cruzamento em solugdo nutritiva tratada com
Al (200 umol Al/1), utilizando-se o Comprimento Relativo da Raiz
Seminal (CRRS=Comp. 7 dias - Comp. 0 dias/Comp. 0 dias) como
marcador morfoldégico. A andlise de RFLP foi efetuada nas 5 plantas
F2 mais tolerantes e nas 5 plantas mais suscetiveis de cada
cruzamento, testando-se as combinac¢des de duas enzimas de restrigéao
(Eco RI e Eco RV) e cinco sondas mapeadas em diferentes regides do
cromossomo 2 (UMC 34, UMC 6, UMC 122, UMC 49 e UMC 36). Os padrdes
de RFLPF de cada combinagdo sonda:enzima variaram conforme o
cruzamento. As seguintes combinagdes discriminaram os individuos
suscetiveis dos tolerantes: Eco RI/UMC 122 nos cruzamentos 53 x 16
e 53 x 15; Eco RI/UMC 49 e EcoRI/UMC 36 no cruzamento 53 x 16; Eco
RI/UMC € no cruzamento 53 x 15; Eco RV:UMC 6 no cruzamento 19 x
1327 e Eco RV:UMC 49 no cruzamento 53 x 15. Somente a combinagdo
Eco RI/UMC 122 no cruzamento 19 x 1327 discriminou os individuos
tolerantes dos suscetiveis. Todos estes resultados foram
significativos a niveis menores que 6,25% de probabilidade.

A variacdo na discriminagd3c dos marcadores é discutida com
base no "background" genético das linhagens parentais e da baixa
especificidade das combinagdes enzima/sonda para o carater
estudado. A utilizag¢3do do sistema BSA poderd determinar mais
precisamente a reiagdo entre o marcador genético e a caracteristica
morfoiogica.



