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Estirpes pertencentes a diferentes espécies de Paenibacillus vem
sendo caracterizadas como rizobactérias promotoras do cresci-
mento de plantas (PGPR). Estas podem produzir substancias com
atividade antimicrobiana, fixar o nitrogénio atmosférico, solubilizar
o fosfato inorganico e liberar fitorménios, acido indol acético,
entre outros. Estudos genéticos sobre a diversidade de P
azotofixans indicaram que algumas estirpes dessa espécie pre-
dominavam na rizosfera de milho. Entretanto, somente um
gendtipo de milho (BR-201) foi utilizado neste estudo. Dando
continuidade a este trabalho, pretendemos determinar se o
gendtipo do milho tem alguma influéncia na diversidade genética
da populagdo de Paenibacillus. Para isso, foram utilizados
“primers” baseados no gene RNAr 16S (“primers” universal e
especifico para Paenibacillus). O sistema de DGGE (“denaturing
gradient gel electrophoresis”) foi utilizado para analisar os pro-
dutos de PCR obtidos com estes “primers” e os resultados indi-
caram que h& uma diversidade na populagdo bacteriana predo-
minante entre os dois solos utilizados (Cerrado e Varzea) mas
nao entre os quatro gendtipos de milho estudados. O mesmo foi
observado na populagdo predominante de Paenibacillus. Entre-
tanto, quando estes mesmos produtos de PCR foram digeridos
com as enzimas de restrigdo Haelll e Hinfl e submetidos 4
eletroforese em gel de agarose em experimentos de ARDRA
(“amplified ribosomal DNA restriction analysis”), a diferenga entre
populagées observada no DGGE nao pode mais ser detectada.
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