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REVISAO BIBLIOGRAFICA

O melhoramento intrapopulacional tem permitido a obtencéo de variedades tanto para uso
per se quanto como fonte para a extracdo de linhagens superiores uma vez que seu objetivo
é aumentar a frequéncia de alelos favoraveis. Diversos esquemas tém sido utilizados e, entre
eles, destaca-se a selegdo entre e dentro de familias de meios irmaos (Paterniani, 1967),
tanto pela sua facilidade de execucéo quanto em se conseguir ganhos genéticos , aliando-se
ainda a vantagem de se poder estimar a variancia genética aditiva. Conhecer a magnitude da
variancia genética aditiva é de fundamental importancia para os melhoristas, haja vista que é
através dela que pode se avaliar a disponibilidade de variabilidade da populacéo e definir o
esquema de melhoramento que podera conferir maiores ganhos. A revisao efetuada por
Ramalho (1977) mostrou a amplitude de variacdo para estimativas de parametros genéticos
para o carater producdo em familias de meios irmdos e tem servido de suporte de
confiabilidade em se determinar a variabilidade genética com outras populagcées. Trabalhos
mais recentes tém evidenciado estimativas de parametros genéticos para diversas
populagdes de milho mostrando que podem ocorrer variagdes nos valores obtidos e isto
pode depender tanto da frequéncia génicia da populacdo base quanto de fatores ambientais
(Arriel, 1991; Carvalho et al., 1994; Pacheco et al.; 1998). A contribuicdo e eficiéncia deste
esquema de selecdo para o desenvolvimento de novas variedades de milho para o Brasil
tem sido muito grande, podendo-se citar como exemplo a variedade BR 106 (Santos et al.,
1994).

O presente trabalho teve como objetivo avaliar o X ciclo de sele¢do na populacao de
milho CMS 28 e efetuar estimativas de parametros genéticos para o carater producao
utilizando-se do método de selecdo entre e dentro de familias de meios irméos.

MATERIAL E METODOS

A populagdo de milho CMS 28 foi introduzida do Centro Internacional de Melhoramento
de Milho e Trigo (CIMMYT) no México, sendo originalmente de grdos com coloragdo
branca e pertencente a raca Tuxpefio. A partir de uma segregacéo para grédos amarelos foi
iniciado um programa de melhoramento com o objetivo de se obter uma variedade de porte
baixo, ciclo precoce e gréos amarelos. No seu processo de melhoramento foram utilizados
diferentes esquemas de selecdo e maiores informagdes podem ser encontradas em Santos
et al., (1994). No ano agricola de 1998/99 foi iniciado o X ciclo de sele¢cdo com as 100
familias de meios irmdos (FMI) selecionadas do campo de recombinacdo. Os ensaios foram
avaliados em Ponta Grossa-PR e Sete Lagoas-MG sendo utilizado o delineamento em latice
simples 10 x 10 e tendo-se como testemunha intercalar a variedade BR 106. A parcela foi
formada por uma fileira de 4 m com espagamento de 0,90 m entre fileira e 0,20 m entre
plantas dentro de fileiras. A andlise estatistica foi efetuada para cada local e foi considerado



apenas o carater producdo de espigas (PE). Foram também mensurados os dados de altura
de planta (AP) e altura de espiga (AE), ndo se efetuando, todavia, analise estatistica para
estes dois caracteres. As estimativas dos parametros genéticos foram feitas para cada
ambiente e de acordo com a metodologia proposta por Vencovsky (1978).

RESULTADOS E DISCUSSAO

Os resultados das analises de variancia evidenciaram diferencas altamente significativas para
0 caréater peso de espigas em ambos os locais (P <0,001). A produtividade média dos
ensaios em Ponta Grossa-PR (PG) e Sete Lagoas-MG (SL) foi, respectivamente, 7.590
kg/ha e 7.990 kg/h4, sendo que para a testemunha intercalar BR 106 a produtividade foi de
6.870 kg/ha e 8.320 kg/ha. Para os caracteres altura de planta e de espiga (dados nao
analisados), a populacdo CMS 28 apresentou valores médios de 2,10 me 1,15 mem PG
enquanto que em SL estes valores foram de 1,90 m e 0,95 m, enquanto que para a
testemunha intercalar BR 106 estes valores foramde 2,50 me 1,40 mem PG e 2,25 me
1,20 m em SL. Pode-se verificar, através destes resultados, que a populacdo CMS 28 tem
excelente potencial para ser aproveitada comercialmente haja vista que, além de sua
precocidade e reduzido porte de planta tem mostrado boa produtividade tanto para a
regido Centro quanto para a regido Sul. Considerando que Ponta Grossa-PR representa um
dos ambientes da regido Sul e que a variedade BR 106 tem ciclo tardio e ndo tem mostrado
boa adaptacao nesta condicdo, a populacdo CMS 28 se constituird numa boa opcéo para 0s
sistemas de producdo dos pequenos produtores desta regido. Na Tabela 1 s&o mostradas as
20% familias selecionadas dentro de caada ambiente, podendo-se verificar que progressos
genéticos podem ser obtidos para aumento da produtividade desta populacdo. Os valores
para os coeficientes de variacdo experimental foram de 16,14% e 20,50% em PG e SL,
respectivamente, e podem ser considerados como de boa precisdo para o carater em estudo
(Pimentel Gomes, 1978).

Tabela 1. Resultados médios obtidos com as 20% familias selecionadas para cada ambiente,
considerando o carater peso de espigas (kg/hda) com a populacdo de milho CMS 28. Ano
Agricola 1998/99.
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A Tabela 2 mostra a estimativa dos parametros genéticos obtidos para cada local,
notando-se que para a variancia genética aditiva os valores foram 750,02 e 581,34
(g/planta)2 , respectivamente, para PG e SL. Pode-se verificar que os coeficientes de
herdabilidade ao nivel de plantas individuais foram mais baixos, enquanto que ao nivel
de médias de familias os valores foram de 25,60% e 21,60% A estimativa do ganho
genético para o proximo ciclo de selecdo mostrou resultados animadores uma vez que
espera-se um ganho de 15,60 g/planta em PG e 12,20 g/planta para SL. Estes valores estéo
de acordo com o levantamento efetuado por Ramalho (1977) e com trabalhos mais
recentes (Arriel, 1991;

Carvalho et al., 1994). Pode-se notar que mesmo com dez ciclos de selecéo esta populagao
ainda apresenta suficiente variabilidade genética que pode ser explorada para continuidade
do programa de melhoramento.

Tabela 2. Estimativas dos parametros genéticos™ para a populacdo de milho CMS 28
considerando cada ambiente e o carater peso de espigas. Ano agricola 1998/99.
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* o» = variancia genética entre familias
- = variancia genética aditiva

A2

o¢ = variancia fenotipica dentro de familias

a2

o = variancia ambiental entre parcelas
A2
hv = herdabilidade no sentido restrito ao nivel de plantas em %

hx = herdabilidade no sentido restrito ao nivel de médias em %
CV(g = coeficiente de variacdo genética em %
b = indice de variacdo b

Ay = progresso genético esperado com 20% de selecdo entre 10% de selecdo dentro em g/planta.

CONCLUSOES

1. As magnitudes das estimativas dos parametros genéticos mostraram haver suficiente
variabilidade genética para continuidade do processo de selecéo.

2. Os valores médios obtidos evidenciaram o potencial produtivo da populacdo CMS 28
para as regides Centro e Sul.

LITERATURA CITADA

ARRIEL, E.F. Avaliacao de familias de meios irmaos da populacao de milho CMS 39
em duas densidades de semeadura. Lavras: ESAL, 1991. 121p. Tese Mestrado.

CARVALHO, HW.L.; PACHECO, C.AP.; SANTOS, M.X.; GAMA, E.E.G,;
MAGNAVACA, R. Trés ciclos de selecédo entre e dentro de progénies de meios irmaos na
populacdo de milho BR 5028 — S&o Francisco no Nordeste Brasileiro. Pesquisa
Agropecudria Brasileira, Brasilia, v. 29, n. 11, p.1727-1733, 1994.

PACHECO, C.A.P.: GAMA, E.E.G.: GUIMARAES, P.E.O; SANTOS, M.X.;
FERREIRA, A.S. Estimativas de parametros genéticos nas populacdes CMS 42 e CMS 43



de milho pipoca. Pesquisa Agropecuéria Brasileira, Brasilia, v.33 n. 12, p. 1995-2001,
1998.

PATERNIANI, E. Selection among and within half-sib families in a Brazilian population of
maize. Crop Science, Madison, v.3, p. 212-216, 1967.

PIMENTEL-GOMES, F. Curso de Estatistica Experimental. 8. ed. Sdo Paulo: Nobel,
1978. 450p.

RAMALHO, M. A.P. Eficiéncia relativa de alguns processos de sele¢ao
intrapopulacional no milho baseados em familias ndo endégamas. Piracicaba:
USP-ESALQ, 1977. 122p. Tese Doutorado.

SANTOS, M.X.; PACHECO, C.A.P.; GAMA, E.E.G.; GUIMARAES, P.E.O; SILVA,
A.E.; PARENTONI, S.N. Selecdo recorrente reciproca com progénies de meios irmaos
interpopulacionais obtidas alternadamente em plantas ndo endégamas e endégamas. In:
RELATORIO TECNICO ANUAL DO CENTRO NACIONAL DE PESQUISA DE
MILHO E SORGO 1992-1993. Sete Lagoas, v.6, p. 194, 1994.

VENCOVSKY, R. Heranga Quantitativa. In: PATERNIANI, E. coord. Melhoramento e
Produc¢éo de Milho no Brasil. Piracicaba: ESALQ, 1978. p.122-201.



